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Cay ngd (Zea mays L.) 1a ciy trong c6 vai tro quan trong d6i véi an ninh Iuong thuic, an ninh dinh dudng va phat trién kinh

t€ toan cau va & Viét Nam. Trong nhiing ndm gan day, nhiéu cong nghé méi da dugc ting dung trong chon tao giéng ngo, bao
gom chon gidng phan tt, chon loc hé gen, chinh stia gen, chuyén gen, cong nghé phén tich sinh hoc phan tt, tin sinh hoc va
tri tué nhén tao. Nham thic ddy manh mé chuong trinh nghién ctiu va chon tao giéng ngé uu viét, yéu cau dit ra la cin c6
thém cac cong trinh nghién ctiu tong hgp, phan tich va danh gia mot cach hé thong, khach quan vé hiéu qua va tiém néng ctia
nhiing cong nghé da va dang dugc trién khai thanh cong trén thé gidi. Viéc tong hop chi tiét cac cong trinh khoa hoc da dugic
cong bo sé gbp phan xay dung mét co s& dii liéu c6 do tin cdy va gia tri khoa hoc cao. Nguon tai liéu nay sé [a nén tang quan
trong d€ cac nha khoa hoc, nha quan ly va doanh nghiép tai Viét Nam danh gia trién vong, tinh kha thi vé mét ky thuét ctia viéc
ting dung cac cong nghé tién tién nay vao thuc tién chon tao giéng va san xuét ngd trong diéu kién cu thé & nudc ta hién nay.
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L DAT VAN BE

Cay ngd (Zea mays L.) 1a cay trong c6 vai tro quan
trong trong an ninh luong thuc toan cau véi 1.214,35
triéu tan trong nién vu 2024/2025 (USDA, 2025) va trong
nén kinh t€ thé giéi véi gia tri dat khoang 360 ty USD
(Mordor Intelligence, 2025). Cay ng6 dugc xem la mo
hinh d€ nghién ctiu dp dung céc cong nghé tién tién va
mdi nhat trong linh vuc thuc vét (Butrén et al., 2023), bao
gom cong ngh¢é sinh hoc phan tii va tri tué nhan tao, nho
d6 chi trong hai thap ky qua ning sudt ngd trén thé giéi da
tang nhanh tl 4,88 tan/ha (nién vu 2004/2005) dén 6 tan/ha
(nién vu 2024/2025), vigt qua nang sudt lia my (3,57 tin/ha)
va lta nudc (4,73 tAn/ha) (USDA, 2025).

O Viét Nam, ngo la nguyén liéu chinh ctia nganh
san xudt thiic dn chan nuoi va cong nghiép ché bién vai
tong nhu cau lén tGi 16 triéu tan & nién vu 2023/2024
(USDA, 2025), trong khi d6 san xuat trong nudc chi dat
khoang 4,4 triéu tan (Tong cuc Thong ké, 2025), dan
t6i ndm 2024 Viét Nam da nhap khau 12,5 triéu tin hat
ngd véi gid tri tuong duong 3,04 ty USD (Téng cuc Hai
quan Viét Nam, 2025). Nham hudng t6i mdt nén san
xudt ngod bén viing, thich ting véi bién déi khi hau va
phtt hgp véi cac tiéu chudn qudc té trong bdi canh canh
tranh toan cau, cong nghé, d6i méi sang tao va chuyén
dai s6 dugc xac dinh la cac yéu t6 then chét co tinh quyét
dinh dén sy thanh cong cta chuong trinh chon giong
ngod ctia Vién Nghién ctiu Ngob trong giai doan t6i. Do
dd, can c6 cac nghién ctiu tong thé trén co s& phuong
phap thu thép, téng hgp va phéan tich danh gid thong tin
da dugic cong bo vé cac tién bo cong nghé khoa hoc hién
nay dang ap dung trong nghién ctiu chon giong ngd, dé
1a chon loc ho trg bang chi thi phan ti (Marker assisted

selection - MAS), chon loc hé gen (Genomic selection
- GS), chinh stia hé gen (Genome editing), tin sinh hoc
(Bioinformatics) va cong nghé tri tué nhén tao (Artificial
intelligence - AI) (Alpsalaz et al., 2025), tti d6 xac dinh
dugc thach thtic va co hoi trong chon giéng ngo hién
nay. Két qua nghién ctiu nay la co s& d€ Vién Nghién
ctiu Ngb tiép can, tiing budc lam chti va ting dung cong
nghé khoa hoc vao nghién ctiu chon giong ngdé mét cach
hiéu qua va pht hgp véi diéu kién thuc tién & Viét Nam.
II. MOT SO CONG NGHE TRONG NGHIEN CUU
CHON GIONG NGO TREN THE GIOI

Nén tang ctia nghién ctiu chon giong ngo lai la ting
dung hién tugng uu thé lai, bao gdbm cac tuong tac alen
trén toan b hé gen, tuong tac gitia caclocus tinh trang s6
lugng (Quantitative Trait Locus - QTL) va tuong tac gitia
cac hé gen xay ra khi hai bd gen ctia b6 me két hop trong
con lai F,. Hién nay, so v6i céc cay ngii coc khéc, ddc biét
la lta mi va lta gao, su hiéu biét vé co ché chiic nang ctia
nhiéu gen & cay ngd, dic biét la nhiing gen lién quan
dén uu thé lai 1 chua dugc lam 16 (Zhao-Bang Zeng
et al,, 2025). Viéc tich hgp cac chi thi phan tt cta toan
bo hé gen trong cic chuong trinh chon giong dua trén
nghién ctiu hé gen dugc xem la mét phuong phap kha
thi d€ nang cao hiéu qua cong tac chon giéng ngd lai va
la huéng di c6 nhiéu trién vong (Gedil & Menkir, 2019).

Chon loc hé gen (GS) dong vai tro quan trong trong
chién lugc chon giong dua trén hé gen vi khong yéu cau
hiéu biét sau rong vé chiic nang gen hodc danh gid chinh
xac hiéu qua cta tling chi thi phan tt (Voss-Fels et al,,
2019). Trong ky nguyén khoa hoc nghién ctiu hé gen
hién nay, viéc két hop cac chién lugc va phuong phap
khac nhau 1a huéng di c6 tinh kha thi cao d€ ting nang
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sudt & cay ngo. Do la su két hop tong thé ctia phan tich
danh gia kiéu gen, kiéu hinh, chinh stia gen, sinh hoc
tong hap, tin sinh hoc va cong nghé tri tué nhan tao
(Gedil & Menkir, 2019). Viéc tich hgp linh vuc vé phan
tich dit liéu sinh hoc phan ti cia ngd véi nghién ctiu hé
gen, danh gia phan tich ki€u hinh, di truyén hoc biéu
sinh (Epigenetics), phan tich qud trinh phién ma (nghién
ctiu vé cac phan tit ARN trong mot té€ bao hodc quan thé
t€ bao), nghién ctiu hé protein va nghién ctiu vé cac chat
chuyén hda sé tao thanh nén ting quan trong cho cac
phuong phdp hoc mdy (machine learning) nham xéay
dung cac m6 hinh minh hoa sy tuong tac gitia cac thanh
phan di truyén khac nhau (Liu ef al., 2025). Trong khuén
khd ctia chuong trinh chon gidng ngo, cac cach tiép can
phai t6i da hoa viéc két hgp cac alen ¢6 lgi vao mot kiéu
gen dé€ dat dugc muc tiéu ting nang sudt, nang cao cac
dac tinh chat lugng, lam giam cong stic lai tao trén dong
ruéng. O cy ngd, nhiéu tinh trang cai tién co thé dat
dugc thong qua hai hodc ba chu ky chon loc lai tao &
pham vi quan thé quy mo6 nhd, do khai thac t6i da su da
dang di truyén da c6 ctia nguon vat liéu nghién ctiu.

Dé chuong trinh nghién ctiu chon giéng ng6 thanh
cong, dap ting yéu cdu clia san xudt thyc tién hién nay,
can thiét phai st dung két hgp va dong thoi nhiéu
phuong phap, ky thuét tién tién nhim ting t6c do va
hiéu qua cta qua trinh chon giong. Trong bai bao nay,
chting t6i da thong ké mot s6 phuong phap, cong nghé
tién tién, do 1a chon loc chi thi phén ti, chon loc hé gen,
chinh stia gen, chuyén gen véi phan tich dii liéu sinh hoc
phan td, tin sinh hoc va cong nghé tri tu¢ nhéan tao va
danh gia tiém nang ting dung ctia cac cong nghé nay vao
quy trinh chon giong ngd & Viét Nam.

2.1. Ung dung chi thi phan tif trong nghién citu chon
giong ngo

Trong cac chuong trinh nghién ctiu chon giéng ngo,
muc tiéu chung la hudng t6i cac tinh trang hodc ddc
diém mong mudn nhu ning suét, chét lugng hat, kha
nang chdng chiu. Do dé, bén canh phuong phap chon
giong truyén thong dua trén hién tugng uu thé lai, chon
giong phan ti va chon loc hé trg bang chi thi phan tu
(MAS) dugc xem la mét trong nhiing phuong phap
hiéu qua trong chon giong ngo. Chon giong ting dung
chi thi phén i c6 thé nang cao nang suat ngd ma khong
can mé& rong dién tich hodc nguon luc 16n nhu nhiéu
phuong phap cong nghé sinh hoc phan tii khac.

Hién nay, mét s6 phuong phap dang dugc ap dung
trong chon gidng ngd bang chi thi phén ti nhu [a xac dinh
cac tinh trang don gen hodc da gen trong tao dong hoac
lai tao gitia cac quan thé, két hgp gen ctia cac dong hodc
ho hang hoang dai ctia ciy ng6 vao nguon vat liéu nghién

ctiu, tich iy gen (gene pyramiding), chon loc chu ky ho
trg boi chi thi phan ti (Marker assisted recurrent selection
- MARS) va lai trd lai ho trg béi chi thi phan ti (Marker
assisted backcross - MABC). Chon loc hd trg bai chi thi
phan tl ¢d vai trd quan trong trong tang cudng cac tinh
trang di truyén & cay ngd nhu nghién ctiu co ché di truyén
vékha nang chiu han (Prasanna et al., 2020), ndng cao kha
néng st dung chét dinh dudng (Singh et al., 2021) va kha
nang chong chiu sau bénh (Chen et al,, 2024).

O Viét Nam, tng dung chi thi phan ti dugc xem la
mot trong nhiing phuong phap da dugc ting dung rong
rdi va nhiéu thanh tuu trong chon tao giong ngo6 chiu
han (Nguyen Xuan Thang et al., 2020), giong ngd chat
lugng (Nguyén Dtic Trung va cs., 2023; Nguyén Van Ha
va cs., 2024), giong ngd khang bénh (Vuong Huy Minh
va cs., 2018). Tl d6 cho théy, bén canh cac cong nghé
dang dugc phat trién gan déy, ting dung chi thi phan ti
la phuong phap cé tinh hiéu qua va kha thi cao trong
diéu kién nghién ctiu chon gidng ngo6 & Viét Nam, két
hop véi danh gia chon loc kiéu hinh trong nha luéi va
trén dong rudng thi nghiém nhu & Vién Nghién ctiu
Ngo6 hién nay.

2.2. Ung dung chon loc h¢ gen trong nghién ciiu chon
giong ngd

Chon loc hé gen (GS) 1a budc tién ti€p theo ctia
phuong phap chon loc ho trg bdi chi thi phén ti (MAS),
qua d6 c6 thé nang cao hiéu qua ctia qua trinh chon loc
va ddy nhanh qua trinh chon giéng thong qua viéc st
dung céc chi thi phén ti trén toan bo hé gen nham du
dodn tac dong ctia cac locus gen di truyén s6 lugng va
gid tri chon giéng udc tinh bing di truyén (Gunundu
et al., 2023). Phuong phép chon giong bang chon loc hé
gen dugc Lande va Thompson (2000) dé xuat va sau dé
dugc Meuwissen va cong su (2001) phat trién. Chon loc
hé gen ¢ thé udc tinh tiém néng ning sudt cta tling ca
thé mot cach nhanh choéng va tiét kiém chi phi, nho d6
rdt ngan thoi gian va chi phi ctia qud trinh chon giong.
Trai ngugc vé6i phuong phap nghién ctiu lién két toan
bo hé gen (GWAS) va phén tich lién két gen, muc tiéu
chinh ctia chon loc hé gen khong phai la xéc dinh chinh
x4c cic QTL cu thé ma la dua ra du dodn vé muic do biéu
hién ctia thé h¢ con lai dya trén thong tin ADN dugc
thu thép ctia b6 me, qua d6 nha chon giong c6 thé du
doén dugc gia tri chon gidng, bing cach st dung dii liéu
ctia cac chi thi phan tt (Escamilla et al., 2025). Du doan
nay dua trén cac mo hinh théng ké dugc phat trién bang
cach st dung dii liéu kiéu gen va ki€u hinh ctia quén thé
mo hinh, ma & d6 cac chi thi phan tl dugc xem la yéu té
ngau nhién. Phuong phap phan tich nay la rit can thiét
vi 86 lugng chi thi phan tii thuong Ién hon nhiéu so véi
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s0 lugng ca thé trong quan thé mo hinh, nén viéc udc
tinh tac dong ctia tling chi thi riéng 1€ trd nén khong thé
thuc hién dugc do bac tu do la nhan t6 giéi han trong
phan tich thong ké (Bernardo & Yu, 2007).

Phuong phap chon loc hé gen c6 thé danh gia cac
tinh trang ctia ca thé bang cach sti dung cac chi thi phan
tt ngay 6 giai doan déu ctia chu ky ctia cay trong (Alemu
et al., 2024) nén c6 nhiéu uvu diém so véi phuong phap
MAS truyén thong, ddc biét chon loc hé gen la khong
yéu cau lap ban d6 QTL vi phuong phap nay du doan
gid tri chon gidng bang cach st dung bo chi thi phén ti
phan bé déu trén toan b hé gen (Jannink et al., 2010).
Phuong phap chon loc hé gen ¢6 thé dp dung & giai doan
s6m vi n6 ¢ thé du doan chinh xdc tac dong cua cac
QTL béng céch st dung cac chi thi phan ti & mat do
cao va udc tinh phuong sai di truyén ctia cac tinh trang
mong mudn. So véi phuong phap MAS von chi dya vao
mot s6 lugng chi thi phan tti nhét dinh d€ lua chon tinh
trang mong muodn, phuong phap chon loc hé gen rut
ngan khoang cach thé hé, ddy nhanh tién bo chon giong
(Sinha et al, 2023), ¢ hiéu qua vugt tr¢i trong viéc
chon loc cac tinh trang c6 hé s6 di truyén thap. Doi véi
phuong phap chon loc hé gen, gia tri chon giong dugc
xem la tiéu chi chon loc, d6 1a tic dong tng thé ctia cac
hiéu ting di truyén da alen cho méi cé thé, cach tiép can
nay dugc biét dén véi do chinh xac vugt trdi vi n6 danh
gid gia tri trung binh ctia thé hé con, thay vi chi dya vao
gid tri kiéu hinh ctia b6 me (Meuwissen et al., 2001). Tuy
nhién, viéc ap dung phuong phap chon loc hé gen 1a khé
khén trong diéu kién nguon luc nghién ctu cé han vi
d¢ chinh xdc va tinh hiéu qua ctia phuong phap nay lién
quan t6i quy mo va su bién dong ctia quan thé moé hinh
ciing nhu hé s6 di truyén cta tinh trang nghién ctiu,
dong thai viéc phtic tap trong phén tich thong ké do cé
lién quan dén s6 lugng 16n cac dii liéu chi thi phén td,
trong do so lugng chi thi vugt nhiéu 1an so véi s6 lugng
cé thé quan sat truc tiép (Crossa et al., 2017).

O cay ngo, phuong phap chon loc hé gen da gitp
rut ngan thoi gian va ning cao hiéu qua chon giéng
so v6i phuong phéap chon loc kiéu hinh truyén thong,
nh¢ d6 cac chuong trinh nghién ctiu chon giong ngod
trén thé gisi da dat dugc nhiéu thanh tyu véi bo giong
ngd thuong mai c6 nhiéu ddc tinh nong sinh hoc vu ta
(Gunundu et al., 2023). Phuong phap chon loc hé gen da
dugc dp dung c6 hiéu qua dé cai tién cac tinh trang khac
nhau & cdy ng6 nhu ty 1¢ hat, nang suét hat, d6 &m caa
hat, chiéu dai bap, dudng kinh bap, s6 hang hat/bap, s6
nhanh cg, s6 hat/hang, khéi lugng hat, tong s6 hat/bap
va ty 1¢ hat/bap (Sun et al.,, 2023). Tt thuc tién cho thiy
phuong phéap chon loc hé gen la mét cong cu c6 gia tri &€

cdi tién nhiéu tinh trang quan trong, cé nhiéu trién vong
trong viéc nang cao ning suat, chat lugng cay ngo trén
thé gi6i va ¢ Viét Nam.

2.3. Ung dung cong nghé chinh stia gen trong nghién
ctiu chon gidng ngd

Chinh stia gen la mét trong cac ky thuét di truyén lién
quan dén viéc thay d6i ADN trong cac t€ bao sdng mot
cach c6 chu y thong qua viéc chen, x6a hodc stia d6i vét
liéu di truyén. Chinh stia gen la m¢t phuong phap chinh
xac d€ stia d6i trinh tu nucleotide ctia bd gen véi miic
do déc hiéu cao t6i tling cdp bazo riéng 1é, bao gobm hé
thong cac ky thuat va phuong phap dugc thiét ké dé thuc
hién cac stia d6i c6 cht dich va chinh stia di truyén doi
v6i cdu tao clia mot ¢4 thé sinh vét. Nén tang clia cong
nghé chinh stia gen la dua trén cac nuclease dac hiéu vi tri
(sequence-specific nuclease - SSN), déy la cac enzyme c6
kha néng tu diéu chinh nham hudng t6i cic trinh tu gen
muc tiéu cu thé. Bang cach sti dung céc nuclease da dugc
stia d6i nay; c6 théloai bo, chén hodc thay thé cac trinh tu
gen cu thé mot cach chinh xac, diéu nay chiing minh uu
diém ctia dot bién dinh hudéng so véi cac phuong phap
dot bién ngau nhién (Perez-Pinera et al., 2012).

Cac ky thudt chinh stia hé gen bao gom cac phuong
phap nhu st dung enzyme cat ADN meganuclease (la
mot loai enzyme c6 kha néng nhén biét va cit mot chudi
ADN cu thé, c6 kich thuéc khoang 12 dén 40 cap bazo),
enzyme chinh stia gen ZFN (Zinc Finger Nucleases) la
mot loai enzyme dugc thiét ké d€ cat ADN tai mot vi
tri cu thé va enzyme TALENS (Transcription Activator-
Like Effector Nucleases) 1a enzyme dugc thiét ké gom
mot protein ¢ kha nang nhan biét trinh ty ADN cu
thé va mot enzyme nuclease dugc lién két véi protein
do. Cac phuong phap nay déu su dung cac hé thong
dua trén cong nghé protein tai t6 hgp, c6 thé hiéu chinh
dugc d€ c6 thé lién két véi doan ADN trong hé gen
mot cach chinh xdc va cu thé. Trong thoi gian gan day,
phuong phép chinh stia gen dugc ap dung phé bién nhét
trong nghién ctiu la CRISPR-Cas9 (Clustered regularly
interspaced short palindromic repeats - associated 9
nucleases) la cac doan ADN ldp lai xen ké véi cac doan
ADN spacer. Mot hé CRISPR-Cas9 tiéu chudn thudng
gbm 2 thanh phan: enzyme Cas9 nuclease va RNA dan
duong, nham muc tiéu hudng nuclease dén mot trinh tu
ADN cu thé (Sander & Joung, 2014).

Nhiing han ché ctia phuong phap dot bién ngau nhién
da thuc ddy nghién ctiu cong nghé dot bién gen dinh
huéng chinh xac, nhd d6 tao ra nhiéu thanh tuu 16n trong
thép ky qua, nhd d6 da lam tang dang ké do chinh xac ctia
ki thuét chinh stia gen (Pacesa et al., 2024). Thé hé¢ dau tién
ctia cac phuong phép chinh stia bo gen muc tiéu, bao gobm
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phuong phap ZFN va TALEN, da dat dugc mot s6 thanh
cong nhung van con mét s6 han ché (Chandrasegaran &
Carroll, 2016). Nguoc lai hé thong CRISPR/Cas9 dugc
xem la cugc cach mang trong linh vuc chinh stia bo gen
nho thiét ké don gian, tinh linh hoat trong van hanh va
tinh hiéu qua vé mat chi phi (Ansori et al., 2023).

Viéc ting dung CRISPR/Cas9 trong nghién ctiu cay
ngd dat dugc nhiéu thanh tyu nho hiéu qua dot bién
muc tiéu & nguyén sinh chat la 13,1% déi véi gen sinh
tong hop axit phytic, ZmIPK, trong khi hé théng TALEN
chi dat 9,1% (Liang et al., 2014), dong thoi cong nghé
chinh stia gen CRISPR da chting minh tao ra tan suat
dot bién ¢ ngd cao hon 10 - 20 lan so véi tan sudt quan
sat dugc bang ky thuat st dung enzyme meganucleases
(Svitashev et al, 2015). Gan day, mot hé thong nghién
ctiu ¢ tén goi la “ISU Maize CRISPR” da dugc x4y dung
nham nang cao hiéu qua dot bién dinh hudng vi tri cu
thé & cay ngo, hé thong nay stt dung vecto nhan dong
Escherichia coli va vecto nhi phan Agrobacterium, cho
phép két hop t6i bon RNA hudng dan don (sgRNA) dé
tao ra don hoac da dot bién. Cong nghé nay 1a budc phat
trién quan trong trong ting dung hé théng CRISPR/Cas9
dé chinh stia gen da dién vé cai tién nang sudt, cht lugng
va kha ning chong chiu & cay ngd, dong thoi mé ra cac
huéng nghién ctu ddy trién vong (Jiang ef al., 2022).

Nhu vay, cong nghé chinh stia gen la dya trén sy hiéu
biét ciu tric phén ti clia gen muc tiéu va sti dung cac
phuong phap chinh xac c6 muc tiéu trén co sd kién thic
phén i ctia gen cu thé do. Diéu nay cho phép cong nghé
chinh stia gen c6 thé chinh stia gen c6 chu dich va chinh
xac cao theo cach dugc kiém soat. Mot trong nhiing mai
quan tam lién quan dén chinh stia gen & thuic vat néi chung
va § cdy ngd noi riéng la kha nang xdy ra cac bién déi di
truyén khéng mong muon phat sinh ti cac dot bién ngoai
muc tiéu (Pineda et al,, 2019). Nhiing dét bién ngoai muc
tiéu nay dé cap dén nhiing thay d6i khong mong muén
trong trinh tif ADN ctia b gen thuic vét, xdy ra & cac vi tri
khac ngoai vi tri muc tiéu ban dau, c6 thé dan t6i cac tac
dong khong thé du doan dugc dén cac dac diém ctia cay
ngo va giy ra cac moi quan ngai vé an toan va moi truong.
Nhu véy, c6 thé thay chinh stia gen c6 thé c6 ca tac dong
tich cuic va tiéu cuc d6i voi cac nghién ctiu ciy ngd, dic
biét la lién quan dén da dang sinh hoc, mét mét n6 c6 kha
nang gop phan lam giam su da dang sinh hoc ctia cac loai
ngd dia phuong, mit khac né cling c6 thé dugc st dung
dé ting cuong tinh da dang va gidi quyét cac moi de doa
mdi n6i trong nén nong nghiép hién dai hién nay.

O Viét Nam, cic nha khoa hoc da nghién ctiu thanh
cong ting dung cong nghé chinh stia gen nham nang cao
nang sudt, chat lugng va kha nang chong chiu & cay ngo

(Nguyén Hiiu Kién va cs., 2025), do d6 day dugc xem
la phuong phép c6 nhiéu trién vong va c6 tinh kha thi
cao trong nghién ctiu chon giong ngo hién nay & nudc
ta. Tinh hiéu qua ctia ing dung phuong phap nay sé cao
hon khi c6 su két hgp gitia cac nha khoa hoc, cac t6 chtic
nghién ctiu co ban va ting dung.

2.4. Ung dung cong nghé chuyén gen trong nghién
ciiu chon giong ngo

Cong nghé chuyén gen thuc vat (Plant genetic
transformation) 1a tap hop cac ky thuat dua mot doan
ADN ngoai lai vao hé gen ctia thuic vat thong qua vi khuén
A. tumefaciens, tti d6 gitp cay trong biéu hién mot dac tinh
ma6i ma trude dé khong co. Ngay nay, giong cy trong bién
dai gen (Genetically modified - GM) da dugc sti dung
rong rai va dugc xem la mot trong nhiing thanh tyu I6n
nhat trong nong nghiép véi dién tich toan caula 209,8 triéu
ha. Céc céy trong chuyén gen phd bién nhat hién nay la dau
tuong, ngo, bong va cai dau, trong d6 ciy ngo chuyén gen
6 dién tich 684 triéu ha ndm 2024 (Agbio Investor, 2025),
chiém 33,7% t6ng dién tich trong ngd toan cau.

Trong ba thap ky qua cac giong ngd bién d6i gen véi
kha nang khang thudc diét cd va con trung da dugc dua
vao sti dung c6 hiéu qua trén thé gidi. Thé hé giong ngo
bién d6i gen déu tién thuong chi c6 mot gen duy nhat
v6i co ché chinh xdc nhdm vao mot b con trung cu thé
qua d6 c6 thé tao ra kha ning khang con tring, O cic
thé hé ngd bién ddi gen tiép theo, thong qua phuong
phép lai tao da tao ra cac giéng ngo c6 thé khang dong
thoi thudc diét co va con trung, cling nhu khang nhiéu
loai con trung, nho do thiét lap dugc cac co ché khang
nhiéu bo con trung khdc nhau. Nghién ctiu cac ddc tinh
lién quan dén cac tinh trang di truyén s6 lugng nhu
kha ning chong chiu phi sinh hoc, st dung chat dinh
dudng hiéu qua va tang nang suét la rat phtic tap va thuc
su thach thiic do6i v6i cac nha khoa hoc do nhiing tinh
trang nay dugc kiém sodt bdi da gen va chiu anh hudng
ctia cac yéu t6 moi truong. Qua trinh tii lic nghién ctiu
dén khi cong nhén giéng ng6 bién d6i gen hién nay kéo
dai trung binh khoang 11 - 13 ndm, tlty thudc vao tinh
trang nghién ctiu va nguén luc hién co.

V6i sy ra mat ctia giong ngd bién doi gen khang con
trung dau tién co thé tiép can dugc trén thi truong da
dénh d4u sy khoi ddu ctia mét hanh trinh dan dén phé
duyét 307 sy kién ng6 bién déi gen d€ st dung thuong
mai toan cau (ISAAA, 2025). Dén nam 2024, dién tich
trong ngo bién dodi gen trén toan thé gidi dd mé rong
1én 68,4 triéu ha, véi dién tich 16n nhat la Hoa Ky (34,8
triéu ha); ¢ Viét Nam, ng6 bién ddi gen chiém khoang
50% dién tich trong ngd (Agbio Investor, 2025). Trong
sO cac loai cay trong, ngo co s6 lugng su kién bién do6i
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gen dugc chép thuén 16n nhat véi 148 sy kién trén 35
quoc gia. Hau hét cac sy kién nay tich hgp cac tinh trang
nhu khang con tring, kha ning chiu thudc diét cé, ngoai
ra con co6 cac sy kién vé cac tinh trang nhu kha nang
sinh san, bat duc duc, tang cuong kha nang chiu han, san
xudt enzyme phytase, ham lugng axit amin bién d6i va
enzyme alpha-amylase, ting cudng quang hgp va sinh
khai bap. Nhiing su kién chuyén gen nay bao gom téng
cong 39 gen riéng lé, trong do lién quan nhiéu dén kha
nang khang con tring (18 gen) va kha nang chiu thudc
diét co (11 gen). Thé hé giéng ngd chuyén gen tiép theo
la su két hop gitia cac sy kién mang protein ngoai lai c6
kha nang diét con trung nhu sy kién Vpb4Da2, DvSnf7
RNA va IPDO72Aa. Cac protein nay dugc thiét ké dé
kiém soat cac quan thé con triing da phat trién kha nang
khang gen Bt (Yin et al., 2020). Ngoai ra, cac giong ngo
chuyén gen trién vong méi cé nang suit hat cao dugc
phét trién bang cach ting cuong hoat tinh cta gen
zmm28 va ZM-BGI1HI (Simmons et al., 2020) va tang
cuong kha néng chiu han, chéng d6 ré thong qua viéc
tdng cudng biéu hién ctia gen ARGOSS (Shi et al., 2019).
2.5. Ung dung cong nghé phan tich dii liéu sinh hoc
phén ti trong nghién ciiu chon gidong ngd

Nhiing tién b trong linh vuic cong nghé sinh hoc va
khoa hoc méy tinh da mé duong cho viéc hinh thanh
nganh khoa hoc phan tich dii liéu sinh hoc phén ti
(Omics technologies) trén quy mo 16n cho nhiéu bo thuc
vét, bao gom cac gidng cay trong va loai khac nhau (Li &
Yan, 2020) viéc ap dung cac ky thudt phéan tich ditliéu sinh
hoc phén ti da gitip cac nha khoa hoc nghién ctiu phat
hién gen, chtic nang ctia gen, cac loai ARN hodc protein
dachiéu c6 lién quan, cac thudc tinh ciu tric ctia phan ti
va cach anh hudng t6i su biéu hién ctia cac dic diém hinh
théi. Nhiing gen dugc xéc dinh nay c6 thé dugc chinh
stia, ki€ém soat hodc chuyén gen nham tao ra cac giong
cy trong hodc giéng lai méi véi cac dic diém nong sinh
hoc uu viét. Phuong phap phén tich dii liéu sinh hoc da
phén tti da chiing minh dugc kha nang thanh céng trong
viéc nang cao nang sudt cdy trong va ting cuong kha
nang chdong chiu véi cac diéu kién bat thuan trong nong
nghiép. Cac phuong phéap sinh hoc phan i bao gom cac
cong ngh¢ phan tich dit liéu sinh hoc phan tit khac nhau
nhu nghién ctiu phan tich hé gen, nghién ctiu qua trinh
phién m3, nghién ctiu protein va qud trinh trao d6i chat,
da va dang dong vai tro quan trong trong viéc thic ddy
cac linh vuic nghién ctiu nay (Somegowda et al.,, 2021).

Genomics - la linh vuic khoa hoc nghién ctiu vé giai
trinh tu, dac tinh hoa va kham pha toan dién vé cau tao
di truyén cta thuc vat, bao gom thanh phan, ciu truc,
chtic nang va h¢ thong phtic tap trong bo gen (WHO,
2025). Cac phuong phap mdéi trong chon giong thuic vt

da tré nén kha thi nhd nhiing thanh tyu trong linh vuc
nghién ctiu b gen thuic vét, gitip nang cao va day nhanh
hiéu qua trén nhiéu phuong dién khac nhau ctia qua
trinh chon giong cdy trong. Nhiing ti€n b nay bao gobm
cac ky thuat nhu chon loc ho trg bang chi thi phén tu,
tich laty gen, lap ban d6 lién két gen, chon loc ki€u gen
va cac phuong phap khac, Vinayan va cong su (2021)
da nghién ctiu va xac dinh chinh xdc dugc cac viing gen
lién két véi cac tinh trang vé thiic dn chin nudi va mot
nghién ctiu du dodn vé cac ving bd gen bang cach st
dung 1026 dong DH va 276 dong uu ti lam bo du doan
tli phép lai gitia hai bé me.

Dé x4c dinh mtic do biu hién ctia cA ARN ma hda
va khong ma hoa xac dinh cic tinh trang chong chiu
cac diéu kién bat thuin khac nhau, cidc nha khoa hoc
da stt dung phuong phap gidi trinh ty hé gen bi€u hién
(transcriptomics sequencing). Phuong phap nay xac dinh
va dinh lugng ARN trong mot t€ bao hodc mé hodc co
thé tai mot thoi diém xéc dinh), qua d6 x4y dung dugc di
liéu vé qua trinh phién ma, dong thoi két hop giai trinh
td ARN v6i phén tich hé théng miic d6 biéu hién ctia
cac gen nghién ctiu (SAGE) (Cramer ef al, 2011). Cau
tric di truyén ctia cac phién ma c6 bi€u hién gen khéc
biét trong cc t€ bao cu thé da dugc cong bo trong mot
s0 nghién ctiu. Cac qua trinh phién ma nay ¢ thé anh
hudng dén su khac nhau vé kiéu hinh & cy ngo6 nhu sinh
trudng, cac yéu té cau thanh nang sudt, kha nang chiu
sau bénh, kha nang thich nghi véi diéu kién mai truong
va cac tinh trang chat lugng. Zhou va cdng su (2020) da
st dung ky thuét phan tich phan ly khéi (dé xac dinh cac
chi thi di truyén cd lién quan t6i kiéu hinh dot bién) két
hop véi phuong phap giai trinh ty thé hé mdéi (BSTA-
bulked sergeant transcriptome analysis) d€ nghién ctiu
o ché chiu han ctia cay ngd. Kebede va cong su (2018)
da nghién ctiu va phén tich toan bo cac phan tii ARN
dang dugc biéu hién c6 trong té bao cia moét s6 dong ngod
thuln, qua d6 da xac dinh dugc 4 gen trén nhiém sic thé
2 clia cay ng6 c6 vai tro quan trong kiém soat tinh trang
khang bénh théi bap Gibberella. Tt cac két qua nghién
ctiu nay cho thdy tdm quan trong ctia phuong phap phan
tich, xac dinh va dinh lugng ARN (transcriptomics) doi
v6i nghién ctiu cay ngo, vi ky thuét nay giup phat hién
cac nhén t6 chinh trong diéu hoa hoat ddng ctia gen dé
chong chiu véi cac diéu kién bat thuan phi sinh hoc va
sinh hoc, 1am 16 chtic ning ctia gen va xac dinh cac gen
tiém nang (gen dich), qua d6 cac nha chon giéng c6 thé
st dung cac két qua dii liéu sinh hoc phan tli nay détaora
cac giéng ngo cai tién nham giai quyét cac van dé vé kinh
té, sinh thai va méi tridong, ddm bao an ninh luong thuc
hién nay va trong tuong lai (Wu et al.,, 2020).

Proteomics - la linh viic nghién ctiu vé hé protein c6
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trong mot hé thong sinh hoc, bao gom thuc vat va dong
vat, tai mot thoi diém cu thé (Cui et al,, 2022). Phan tich
hé protein phuc vu muc dich nham xac dinh s6 lugng va
su da dang ctia nhiéu loai protein khac nhau, phan biét su
khéc nhau do sy bién d6i da dang sau qua trinh dich ma
va lam sang to chiic nang va vi tri clia protein (Mustafa
& Komatsu, 2021). Phan tich hé protein gitip cho cac nha
khoa hoc hiéu r6 hon vé sy da dang ctia cac qua trinh trao
doi cht, su tuong tac tiép theo clia cic qud trinh nay va tac
ddng 1én cic chu trinh sinh t6ng hgp diéu hoa khac. Do
dé, nghién ctiu phan tich hé protein da thu huat sy quan
tdm 16n ctia cdc nha khoa hoc nhdm dénh gid sy khac biét
vé mdt sinh ly & cdp do protein & cay ngo trong cac diéu
kién bat thudn khac nhau. Zhang va cong su (2015) da
tién hanh phan tich hé protein ctia 14 ngd nhdm danh gia
nhiing thay d6i & cap do protein & cay ng6 khi bi nhiém sau
duc than (Ostrinia furnacalis), két qua nghién ctiu da chira
6 62 loai protein c6 kha nang lién quan t6i co ché phan
tng phong vé & cay ngo, dac biét la protein thioredoxin
loai M va protein 1 (PR1) lién quan dén qua trinh phat
sinh bénh, mét tién chét cta luc lap (loai protein dugc
tong hop & t€ bao chit va dugc chuyén vao trong luc lap
dé thuic hién cac chiic nang sinh hoc), anh hudng dang ké
dén sy phat trién clia du tring va nhong ctia sau duc than
ngod. Wang va cong su (2019) da thuic hién cac phan tich so
sanh protein & cac dong ng6 khang va nhiém bénh gi sat
(Puccinia polysora), qua d6 da chiing minh rang kha nang
khang & cdc dong ngo khang bénh 1a bi tic ché béi mot loai
protein dac thu cd lién két véi mang t€ bao (ZmREM 1.3).
Dong va cong su (2020) da thuc hién phén tich so sainh
protein gitia cac dong ngd chiu han va man cam vdi han,
qua do cho thdy thuic vat néi chung va cay ngé ndi riéng
da phat trién hé thong protein lién quan dén co ché phong
vé (DAP) két hop véi viéc diéu chinh giam ham lugng cac
loai protein khong can thiét nhu mét phuong thiic giam
tac dong ctia diéu kién bat thuan va tiét kiém nang lugng,
qua d6 gop phan lam r6 hon co ché chiu han & cay ngd va
nang cao hiéu qua cong tac nghién ctiu chon gidong ngo6 cd
kha nang chong chiu tét, thich ting véi bién d6i khi hau.

Trén co s6 khoa hoc va téng hop dii liéu nghién ctiu
& trén ¢ thé thdy kha nang ting dung cac ky thuét phan
tich di liéu sinh hoc phan tti vé chtic nang ctia gen, cac
loai RNA hodc protein dac hiéu la phuong phap day
trién vong trong nghién ctiu chon gidng ngd chéng chiu
hodc chét lugng cao & Viét Nam nham dap ting yéu cau
ctia thuc tién san xuét hién nay.
2.6. Ung dung cong nghé tri tué nhan tao trong nghién
ctiu chon giong ngo

Tri tué nhan tao (AI - Artificial Intelligence) la mot
linh vuic khoa hoc cong nghé may tinh nghién ctiu phat

trién cac hé thong c6 kha nang mo phong cac nhiém vu
va cong viéc doi hoi tri tué con ngudi nhu sy hoc hdi,
nhan thuc, giai quyét van dé, ra quyét dinh, kha ning
sang tao va tinh tu cht (Abdin, 2024). Nham nang cao
do chinh xac va hiéu qua trong cong tac chon tao giong
ngd, cac nha chon giong da va dang st dung tich hgp
cong nghé Al vao cac chuong trinh nghién ctiu cdy ngo
nham tdp trung vao md hinh du doan d€ Iya chon cac
tinh trang quan tam, t6i uu hoéa cac quy trinh chon loc
bo gen va phat trién cac cong nghé don boi kép.

M6 hinh chon loc tinh trang c6 su hd trg cia AL: Mot
trong nhiing ting dung cd y nghia I6n nhat ctia Al trong
chon giéng ng6 1a st dung cdc mo hinh hoc may dé du
doan céc tinh trang phtic tap nhu ning sudt, kha nang
chiu han va kha niang khang bénh. Cac phuong phap
chon gi6ng truyén théng phu thudc rat nhiéu vao chon
loc ki€u hinh, vén mat nhiéu thoi gian va nguén luc, cac
mo hinh Al dugc x4y dung trén tap dit liéu 16n vé kiéu
gen, kiéu hinh va moi truong, c6 thé du doan cac dic
diém nay véi do chinh xac cao trudc khi bat dau trién
khai thi nghiém trén dong rudng. Gan day, cac thuét toan
hoc sdu nhu mang no-ron tich chdp (CNN) cho thay
6 nhiéu trién vong trong phan tich di liéu by gen da
chiéu; cac mo hinh nay ¢6 thé xac dinh dugc cac chi thi
di truyén quan trong lién quan dén cac tinh trang mong
mudn, cho phép nha chon giong tép trung vao cac kiéu
gen trién vong nhat va nhd dé c6 thé sti dung cac nguén
luic cho viéc thtt nghiém thuic dia d6i vé6i t6 hop lai dugc
du doan ¢ gia tri chon gidng cao nhat (Lin ef al.,, 2024).

T6i uu hoa quy trinh chon loc genome béng ho trg
ATL: Chon loc genome dugc xem la phuong phap chuédn
trong chon gidng ng6 hién dai, st dung thong tin b gen
dé du doan gid tri chon gidng cua cac ca thé. Al ting
cuong qua trinh nay bang cach t6i uu hoa cac quy trinh
chon loc bang cach stt dung m6 hinh Bayes va thuat toan
hoc may, cac nha chon gidng c6 thé du doan mtc ting
trudng di truyén chinh xac va hiéu qua hon. Cac cong
cu Al cu thé nhu mo hinh may hoc véc-to hd trg, thuat
toan Random Forest, c6 thé xti Iy céc tuong tac phuc tap
gitia ki€u gen va méi trudng (G x E). Nhiing cong cu
nay cho phép du doan chinh xac hon vé kha nang biéu
hién ctia con lai trong cac moi trudng da dang, diéu nay
rdt quan trong d€ phat trién cac gidng cy trong co tinh
thich nghi rong rai. Trén thuc t€, cac nha chon giong cé
thé tich hgp Al vao quy trinh chon loc kiéu gen nham
don gian hoa viéc xéc dinh cac ki€u gen t6t, gitp chu ky
chon giong nhanh hon va tang hiéu qua di truyén.

Cai tién cong nghé tao dong don bodi kép bang ho trg
AL Cong nghé don boi kép (DH) la dugc sti dung dé
nhanh chéng tao ra dong ng6 thuén 100% dong hop tu
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trong thoi gian ngan 2 - 3 vu (Wang et al,, 2016). Tri tué
nhan tao (AI) dong vai trd quan trong trong viéc nang
cao hiéu qua ctia quy trinh nay théng qua ting dung
phan tich kiéu hinh thong lugng cao, két hgp véi cac
thuat toan Al, cho phép cac nha chon giong danh gia cac
dong DH véi toc do va do chinh xac cao chua tling co.
Viéc sti dung phan mém phén tich hinh dnh dugc ho
trg bai Al ¢6 thé tu dong danh gid cac ddc diém hinh
thdi ctia cdy DH, qua d6 gitp xac dinh nhanh cac kiéu
hinh mong mudn; ngoai ra, AT ¢6 thé t6i uu hoa ty 1¢ hat
don boi trong tao dong DH béng cay kich tao don bodi
(inducers), cic md hinh hoc may c6 thé phan tich dii liéu
tli nhiéu cay kich tao don bdi va diéu kién moi trudng
khac nhau d€ du doan t6 hop lai nao cé ty 1é hat don boi
cao nhat, qua do gitip giam chi phi va thdi gian lién quan
dén viéc tao dong DH, dong thoi nang cao hiéu qua ctia
cong tac chon tao giong ngo (Taylor ef al., 2019).

Tuy nhién, hiéu qua st dung Al trong nghién ctiu chon
giong ngo phu thudc vao dii liéu déu vao, can phai da dang
quyét dugc cac van dé phtic tap ctia viéc ting dung Al vao
qua trinh nghién ctiu chon gidng, bao gom co sd dii liéu
va dao tao chuyén gia sti dung cong cu Al hiéu qua. Vi
vay, viéc hop tac chit ché gitia nha chon giong, chuyén gia
phén tich dii liéu va nha tin sinh hoc 1a rét cin thiét dé vugt
qua dugc nhiing thach thic cling nhu dat dugc hiéu qua
ting dung Al trong chon giong ngo hién nay & Viét Nam.
I1II. CONG NGHE CHON GIONG NGO VA TRIEN
VONG TAI VIET NAM

O Viét Nam, phuong phép nghién ctiu dang dugc ap
dung trong chon gidng ngd 1a su két hop gitia phuong
phéap chon tao gidng truyén théng véi ting dung cong
nghé sinh hoc. Hién nay, Vién Nghién ctiu Ngo va cac
nha khoa hoc ctia Viét Nam da tiép can va budc dau lam
chtt mot s6 cong nghé trong nghién ctiu va chon giong
ngd, do la: (i) Cong nghé tao dong ngd don boi kép bang
nuoi cdy bao phin va cay kich tao don bdi (inducers), qua
dé da tao ra dugic cac dong thuan mdéi dong hop tt 100%,
rut ngén dugc ¥ thoi gian tao dong thuén so véi phuong
phéap truyén thong, gop phan néng cao hiéu qua cong
tac chon tao giong ngo lai ndng sudt cao, chdng chiu tot,
thich ting v6i bién d6i khi hiu nhu giong ngo lai LVN145
(bang ting dung cdng nghé tao dong bang nuoi ciy bao
phén) va giong ngod lai Thinh Vugng 9999, VS89, S510
(bang cay kich tao don boi); (i) Cong nghé chon giong
ngo6 lai bang chi thi phén tti (SSRs, SNPs,...): trong nghién
ctiu tinh trang chiu han ngay & giai doan sém ctia qua
trinh tao dong khi nguon vat liéu con rat 16n, gitip nha
khoa hoc giam dugc cong stic va chi phi, nang cao hiéu
qua ctia cong tac chon tao va phat trién gidng lai (Nguyen

Xuan Thang et al., 2020); (iii) Cong nghé chuyén gen,
chinh stia gen trong tao nguon vit liéu ngo c6 cac dac
tinh nong sinh hoc quy (chiu han, néng, mén...), nang
sudt cao, chat lugng tot (dac biét 1a ngo thuc phim).

T thuc tién trén ¢ thé thdy, trong giai doan t6i dé
tao va phat trién thanh cong cac giong ngo lai méi ndng
sudt cao, chat lugng tot, chong chiu diéu kién bat thuan
va phtt hgp diéu kién canh tac ngd nho nude troi (khong
c6 hé thong tudi tiéu cht dong) & Viét Nam, can phai cd
céc chuong trinh nghién ctiu chon gidng ngé ting dung
phan tich dii liéu sinh hoc phan t va cong nghé tri tué
nhén tao. Péy c6 thé dugc xem la huéng di rat trién vong
trong boi canh hoi nhap toan ciu sau rong va anh hudng
ctia bién d6i khi hau ngay cang nghiém trong t6i nén san
xudt ngd va an ninh luong thuc ctia Viét Nam hién nay.

Xudt phat tu thuc tién san xudt va lich stt nghién ctiu
phat trién cdy ng6 qua 55 nam, Vién Nghién ctiu Ngo xay
dung chuong trinh phat trién khoa hoc cong nghé cua
Vién t6i ndm 2030, trong do6 xac dinh cong nghé khoa
hoc, déc biét la ting dung cong nghé gen va tri tué nhan
tao, chuyén d6i s6 1a nén tang, trong dé tap trung vao cac
hudng nghién cttu, gom: (i) Ung dung cong nghé gen
(chi thi phan ti SNPs, cong nghé chinh stia gen) trong
nghién ctiu tao nguén vat liéu méi c6 dic diém uu viét
(chong chiu, chétlugng. ..); (i) Ung dung cong nghé tao
dong thuan bang cay kich tao don boi kép theo hé thong
phan loai hat don boi tu dong c6 su ho trg ctia Al (iii)
Ung dung phén tich dit liéu sinh hoc phan ti (omics
technology) trong nghién ctiu cac tinh trang (ning suét,
chét lugng, chong chiu) & cay ngd.

III. KET LUAN

Trén co s6 téng hop va phén tich cac cong nghé trong
nghién ctiu chon gidng ngd, gom ting dung hién tugng
uu thé lai, chi thi phén tt, chon loc hé gen, chinh stia gen,
chuyén gen, phén tich sinh hoc phén ti, qua d6 da dinh
huéng nghién ctiu vé chon giong ngo la theo phuong
phdp nghién ctiu da nganh ¢ sy tich hgp nhiéu linh vuic
khéc nhau vé phén tich danh gia kiéu gen va kiéu hinh véi
su ho trg cta tin sinh hoc va tri tué nhén tao trong cai tién
cac tinh trang & céy ngd, ddc biét [a nang suét, chat lugng
va kha nang chong chiu. Pay [a co s6 khoa hoc ctia chon
gidng ngd co tinh thich nghi va 6n dinh cao vé nang sudt,
chdng chiu t6t, dac biét la chiu han va sau bénh, nham dap
ting yéu cdu ctia san xudt thuc tién hién nay 6 Viét Nam.
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Some maize breeding technologies worldwide and their prospects in Vietnam
Nguyen Xuan Thang, Le Van Hai, Bui Manh Minh, Hoang Kim Thoa, Nguyen Chi Thanh
Abstract

Maize (Zea mays L.) is a crop that plays an important role in food security, nutritional security and economic development
worldwide, including in Vietnam. In recent years, significant advances in science and technology have been achieved in
maize breeding, particularly in molecular breeding, genomic selection, gene editing, gene transferring, omics technologies,
bioinformatics and artificial intelligence. To further promote research and breeding programs for superior maize varieties,
there is a growing need for comprehensive, objective, and systematic studies that analyze and evaluate the effectiveness and
potential of these technologies that have been successtully implemented worldwide. A detailed compilation of published
scientific studies will contribute to establishing a reliable and scientifically robust database. This resource will provide a
solid foundation for scientists, policymakers, and businesses in Vietnam to identify the prospects and technical feasibility of
applying these advanced technologies in practical maize breeding and seed production under Vietnam's current conditions.

Keywords: Technology, research, breeding, prospects, maize
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DANH GIA PA DANG DI TRUYEN 400 NGUON NGO TE DIA PHUONG
BANG CHI THI ADN VI VE TINH (SSR)
Doan Thi Bich Thao", Bui Manh Minh', Viong Huy Minh', Bui Van Hiéu',
Pham Thi Ngoc Yén', Bui Vian Manh', Ta Thi Thuy Dung'
TOM TAT

Nguon gen ng6 té dia phuong la tai nguyén di truyén quy bau, dong vai tro quan trong trong cong tac bao ton da dang
sinh hoc va phat trién nong nghiép bén viing tai Viét Nam. Nghién ctiu nay dugc thuc hién nham danh gia mtic d6 da
dang di truyén ctia 400 mau ng6 té dia phuong dugc thu thap tii nhiéu viing sinh thai khac nhau, st dung 40 cdp moi SSR
(Simple Sequence Repeat). Trong s6 do, 20 cdp mai thé hién tinh da hinh, tao ra 96 alen véi trung binh 4,8 alen/cdp moi.
Chi s6 thong tin da hinh PIC (Polymorphic Information Content) dao dong tii 0,22 dén 0,42, trung binh dat 0,3, phan anh
mtic d¢ da dang di truyén & muic trung binh. Hé s6 tuong dong di truyén gitia cic mau dao dong tii 0,01 dén 0,7. Két qua
phén tich phan nhom béng phuong phap Neighbor-Joining (NJ) cho thiy 400 mau dugc chia thanh 8 nhém chinh. Céc
két qua thu dugc cung cap co sé khoa hoc quan trong cho viéc phan loai, bao ton va khai thac hiéu qua nguon gen ng6 ban
dia, dong thoi hd trg cong tic chon tao gidng ¢ nang sudt cao va kha ning thich nghi tét trong diéu kién bién d6i khi hau.
Day la mot trong nhiing nghién ctiu quy mo 16n dau tién vé da dang di truyén ngo6 té dia phuong tai Viét Nam st dung chi

thi SSR, gdp phan bé sung di liéu ¢ gid tri cho ngan hang gen quéc gia.

T khoa: Ngo té dia phuong, da dang di truyén, chi thi SSR, bao ton nguén gen, chon giong

' Vién Nghién ctiu Ngo
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