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report, the GmDREB6 gene was used to genetically transform into 

450 cotyledons of soybean cultivar DT22 through Agrobacterium 

tumefaciens carrying transgenic vector pBI121_GmDREB6. Of the 

samples infected with recombinant A. tumefaciens, 185 transformed 

samples were regenerated multiple-shoots and 583 shoots were 

produced. Selective results by kanamycin antibiotic in SIM and 

SEM medium obtained 109 shoots to switch to rooting medium and 
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transgenic lines in the T0 generation had 8 lines positive for PCR, 

the transgenic efficiency at the PCR analysis stage was 1.78%. 
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nhận rằng GmDREB6 liên quan đến khả năng chịu mặn ở cây đậu 

tương. Trong báo cáo này, gen GmDREB6 được sử dụng để biến nạp 

vào 450 mảnh lá mầm của giống đậu tương ĐT22 thông qua 

Agrobacterium tumefaciens mang vector chuyển gen 

pBI121_GmDREB6. Trong số các mẫu được lây nhiễm bởi A. 

tumefaciens tái tổ hợp đã có 185 mẫu tạo chồi và có 583 chồi được 

tạo ra. Sau chọn lọc bằng kanamycin trong môi trường SIM và SEM 
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điều kiện nhà lưới. Phân tích phân tử của 12 dòng cây chuyển gen ở 

thế hệ T0 đã có 8 dòng dương tính với PCR, hiệu suất chuyển gen ở 

giai đoạn phân tích là 1,78%. 
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1. Mở đầu 

Đậu tương (Glycine max (L.) Merrill) là cây thực phẩm quan trọng mang lại nhiều giá trị về 

kinh tế, dinh dưỡng và cải tạo đất, nhưng thuộc nhóm cây chống chịu kém các yếu tố bất lợi phi 

sinh học, như hạn, mặn, nóng, lạnh,…[1]. Vì vậy, nghiên cứu tạo dòng đậu tương có khả năng 

chống chịu tốt các stress phi sinh học là vấn đề được quan tâm trong nhiều thập kỷ gần đây, đặc 

biệt trong bối cảnh biến đổi khí hậu hiện nay. Nhiều cách tiếp cận nghiên cứu cải thiện khả năng 

chống chịu của cây đậu tương đã được tiến hành, trong đó có kỹ thuật chuyển gen mã hóa các 

protein là nhân tố phiên mã. DREB (Dehydration- Responsive Element Binding) có chức năng 

kích hoạt nhóm gen liên quan đến tính chống chịu các yếu tố bất lợi phi sinh học [2]. Miền AP2 

của protein DREB có khoảng 58 - 59 amino acid và gồm một số amino acid liên quan đến yếu tố 

phản ứng khử nước DRE (dehydration responsive element) hoặc hộp GCC box [3], [4]. Trình tự 

cis và nhân tố trans giữ vai trò quan trọng trong sự biểu hiện gen đáp ứng các stress phi sinh học. 

Phân họ protein DREB ở đậu tương có nhiều thành viên, trong đó có DREB6 [5]. Zhang và cs đã 

chứng minh rằng, sự biểu hiện của gen OsDREB từ cây lúa nước làm tăng sự biểu hiện của gen 

P5CS ở đậu tương [6]. Bằng kỹ thuật chuyển gen và phân tích biểu hiện mạnh gen ở cây đậu 

tương, một số tác giả đã chứng minh nhân tố phiên mã DREB6 kích hoạt và làm tăng hoạt động 

phiên mã của gen GmP5CS và làm tăng sự tích lũy amino acid proline ở cây thuốc lá [7], ở cây 

đậu tương [8], [9] trong điều kiện xử lý hạn và mặn nhân tạo.  

Giống đậu tương ĐT22 được chọn tạo bởi Trung tâm Nghiên cứu và Phát triển Đậu đỗ thuộc 

Viện Cây lương thực và Cây thực phẩm, hiện nay được trồng phổ biến ở miền Bắc Việt Nam. 

ĐT22 có hoa màu trắng, hạt vàng, rốn nâu đậm, quả chín có màu nâu, khối lượng 1000 hạt là 155 

– 160 g, năng suất trung bình từ 18 – 27 (tạ/ha), thời gian sinh trưởng ngắn, trung bình 85 – 90 

ngày và có khả năng kháng bệnh phấn trắng. Tuy nhiên, giống đậu tương ĐT22 cùng với các 

giống DT12,  DT94, W82, DT2003, DT2001, DT51, D2101, DT22, DT96, DT95, D8, DT90, 

DT83, DT84, DT30 được đánh giá có khả năng chịu mặn thấp [10]. Chính vì vậy, nghiên cứu 

nâng cao khả năng chịu mặn của các giống đậu tương là rất cần thiết trong bối cảnh biến đổi khí 

hậu hiện nay. Trong nghiên cứu này, chúng tôi chọn gen GmDREB6, một thành viên của phân họ 

DREB trong hệ gen đậu tương làm gen chuyển và chọn giống đậu tương ĐT22 làm đối tượng 

nhận gen để thực hiện thí nghiệm chuyển gen nhằm nâng cao khả năng chịu mặn của giống đậu 

tương này. 

2. Vật liệu và phương pháp nghiên cứu 

2.1. Vật liệu 

Hạt của giống đậu tương ĐT22 do Trung tâm Nghiên cứu và Phát triển Đậu đỗ, Viện Cây lương 

thực và Cây thực phẩm cung cấp. Chủng A.tumefaciens chứa vector chuyển gen pBI121_GmDREB6 

(Hình 1) [11] là sản phẩm của đề tài B2017-TNA-38 được lưu giữ tại Phòng thí nghiệm Công nghệ tế 

bào thực vật, Khoa Sinh học, Trường Đại học Sư phạm, Đại học Thái Nguyên. 

 

Hình 1. Sơ đồ vectơ pBI121_GmDREB6 [11]. LB: đường biên T-DNA bên trái; RB: đường biên T-DNA 

bên phải; nptII: neomycin-phospo-transferase II (gen kháng kháng sinh kanamycin); CaMV35S: promoter 

35S của virus khảm súp lơ; GmDREB6: Gen GmDREB6 được phân lập từ mRNA của cây đậu tương;  

c-myc: trình tự nucleotide mã hóa peptide c-myc. 
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Môi trường cơ bản MS [12] bổ sung vitamin B5. Các chất điều hòa sinh trưởng: Benzyl amino 

purine (BAP), Indol - 3 - butiric acid (IBA)...; kháng sinh kanamycin, cefotaxim; Các hóa chất 

khác như yeast extract, bacto pepton, trypton, NaCl, agar, sucrose, glycerol, acetosyringone, L- 

cystein, Na2S2O3, phosphinothricin được cung cấp bởi các hãng như New England Biolabs (Anh), 

Amersham Pharmacia Biotech (Thụy Điển), Chemicals (Đức), Sigma (Mỹ), Duchefa (Hà Lan), 

Merck (Đức) và Wako (Nhật Bản). Thành phần của môi trường nảy mầm, đồng nuôi cấy, cảm 

ứng tạo chồi và tái sinh in vitro sử dụng cho chuyển gen ở giống đậu tương ĐT22 được thể hiện ở 

bảng 1. 

Bảng 1. Môi trường nảy mầm, đồng nuôi cấy, cảm ứng tạo chồi, tái sinh  

cây chuyển gen ở giống đậu tương ĐT22 

Môi trường Thành phần 

Hạt nảy mầm 

(GM) 

Muối B5 3,052 g/l + sucrose 20 g/l + gellan 2,5 g/l, pH = 5,8 có bổ sung vitamin B5 

1000X 1ml/l. 

Đồng nuôi cấy 

(CCM đặc) 

Muối B5 0,316 g/l + BAP 1,7 mg/l + MES 3,9 g/l + GA3 0,25 mg/l + Sucrose 30 g/l + 

6 agar g/l, pH = 5,4 có bổ sung acetosyringone 0,04 g/l + vitamin B5 1000X 1 ml/l + 

BAP 1,67 mg/l + GA3 0,25 mg/l. 

Tạo đa chồi 

(SIM) 

Muối B5 3,052 g/l + MES 0,59 g/l + sucrose 30 g/l + agar 8 g/l, pH = 5,8, bổ sung 

BAP 1,67 mg/l + cefotaxim 500 mg/l + vitamin B5 1000X 1 ml/l + kanamycin 50 

mg/l (lần 1) và kanamycin 75 mg/l (lần 2). 

Kéo dài chồi 

(SEM) 

MS 4,3 g/l + MES 0,59 g/l + sucrose 30 g/l + nước dừa 200 ml/l + gellan 2,5 g/l, pH = 

5,8; bổ sung cefotaxim 500 mg/l + vitamin B5 1000X 1 ml/l + GA3 500 mg/l + IAA 

100 mg/l + L-asparagine monohydrate 50 mg/l + kanamycin 50 mg/l. 

Ra rễ (RM) 

MS 4,3 g/l + sucrose 20 g/l + MES 0,59 g/l + gellan 2,5 g/l, pH = 5,8 có bổ sung 

cefotaxim 250 mg/l + IBA 0,1 mg/l + vitamin B5 1000X 1 ml/l + L-asparagine 

monohydrate 50 mg/l + kanamycin 50 mg/l. 

2.2. Phương pháp nghiên cứu 

2.2.1. Phương pháp tạo cây đậu tương chuyển gen 

Phương pháp chuyển gen thông qua nách lá mầm được tiến hành dựa trên nghiên cứu của Olhoft 

và cs [13] và Nguyễn Thu Hiền và cs [14].  

Tạo nguyên liệu biến nạp gen: Hạt đậu tương sau khi khử trùng bằng khí clo từ hỗn hợp javen 100 

ml + HCl 3 ml đậm đặc được nảy mầm trên môi trường MS (Bảng 1). Sau 5 ngày, lá mầm được tách 

đôi, loại bỏ đỉnh sinh trưởng, sử dụng làm nguyên liệu biến nạp gen và nuôi cấy in vitro. 

Chuẩn bị vi khuẩn lây nhiễm: Nuôi chọn lọc vi khuẩn trong 15 ml môi trường LB lỏng bổ 

sung kháng sinh chọn lọc là kanamycin 50 mg/l và rifamycin 50 mg/l ở 28oC, 150 rpm trong 48 

giờ. Chuyển 10 ml dịch huyền phù tế bào trên vào 50 ml LB lỏng không kháng sinh để nuôi phục 

hồi ở 28oC, 150 rpm đến khi OD600nm = 0,8 là đạt số lượng tế bào tối ưu để biến nạp. Ly tâm 

dịch tế bào ở 4 oC, 5000 rpm trong 15 phút. Hoà tan tế bào lắng tạo huyền phù vi khuẩn vào 40 

ml dung dịch môi trường CCM đặt trong nước đá lạnh. 

Lây nhiễm và đồng nuôi cấy: Các mảnh lá mầm đậu tương được gây tổn thương bằng mũi dao 

và kim nhọn ở phần nách lá mầm. Các mảnh lá mầm đã tổn thương được ngâm trong dịch huyền 

phù A. tumefaciens mang vector pBI121_GmDREB6 trong thời gian 30 phút. Sau đó, các mẫu biến 

nạp được chuyển sang môi trường đồng nuôi cấy CCM đặc không kháng sinh. Quá trình đồng 

nuôi cấy diễn ra trong tối, ở 25oC trong thời gian 5 ngày. 

Cảm ứng tạo chồi trên môi trường SIM: Sau thời gian đồng nuôi cấy, mẫu biến nạp được rửa 

trong môi trường cảm ứng tạo chồi (SIM), bổ sung cefotaxim 400 mg/l với thời gian là 10 phút, 

sau đó thấm khô bằng giấy thấm khử trùng. Đặt mẫu lên môi trường tạo chồi SIM, bổ sung 

cefotaxim 400 mg/l và kanamycin 50 mg/l (lần 1). Sau thời gian 2 tuần, mẫu được chuyển sang 

môi trường SIM đặc, bổ sung cefotaxim 400 mg/l và kanamycin 75 mg/l (lần 2). 
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Kéo dài chồi: Sau 3 tuần, các cụm chồi sống sót trên môi trường chọn lọc bằng kháng sinh được 

loại bỏ lá mầm và chuyển sang môi trường phát triển kéo dài chồi (SEM), bổ sung cefotaxim 400 

mg/l và kanamycin 50 mg/l. 

Tạo rễ: Khi các chồi phát triển đạt kích thước từ 3 – 4 cm sẽ được chuyển sang môi trường tạo 

rễ (RM) có bổ sung cefotaxim 400 mg/l và kanamycin 50 mg/l để tạo cây hoàn chỉnh. 

Cây ra giá thể: Những cây khoẻ mạnh, có bộ rễ phát triển được đưa ra bầu trên giá thể có tỷ lệ 2 

đất thịt : 1 trấu hun : 2 sơ dừa. Sau khoảng 2 tuần, các cây sống sót được đưa trồng trong nhà lưới.  

2.2.2. Xác nhận sự có mặt của gen chuyển trong các dòng cây chuyển gen 

Tách chiết DNA tổng số từ lá cây đậu tương chuyển gen theo Saghai-Maroof và cs [15]. Phản 

ứng PCR với cặp mồi đặc hiệu GmDREB6_XbaI-F/GmDREB6_c-myc-SacI-R [11] để xác định sự 

có mặt của gen GmDREB6 trong cây chuyển gen. Trình tự nucleotide của mồi GmDREB6_XbaI-

F là: 5’-CATAGAAGAAGCCACTAACACTACA –3’; và mồi GmDREB6_c-myc-SacI-R là: 

ATTCAGATCCTCTTCTGAGATGAGT. Đoạn DNA được nhân bản dự kiến có kích thước là 

741 bp. Sản phẩm PCR được kiểm tra bằng điện di trên gel agarose 1,0%. 

3. Kết quả nghiên cứu 

3.1. Biến nạp và tạo cây đậu tương chuyển gen GmDREB6 từ giống đậu tương ĐT22 

Hạt của giống đậu tương ĐT22 được khử trùng và cho nảy mầm trên môi trường GM để thu lá 

mầm làm nguyên liệu biến nạp. Kết quả biến nạp cấu trúc mang gen chuyển GmDREB6 thông 

qua lây nhiễm A.tumefaciens qua nách lá mầm được thể hiện ở hình 2 và bảng 2. 

 

Hình 2. Hình ảnh quá trình biến nạp và tái sinh cây đậu tương chuyển gen.  

A: Hạt đậu tương ĐT22 sau được khử trùng bằng khí clo từ hỗn hợp javen 100 ml + HCl 3 ml; B: Hạt nảy 

mầm trên môi trường GM; C: Lá mầm thu từ hạt nảy mầm; D: Lá mầm đã gây tổn thương ngâm trong dịch 

A. tumefaciens chứa vector chuyển gen pBI121_GmDREB6 trong 30 phút. E: Các lá mầm biến nạp được 

chuyển sang môi trường đồng nuôi cấy CCM trong tối, ở 25 oC trong thời gian 5 ngày; G: Các lá mầm 

được đặt trên môi trường cảm ứng tạo đa chồi SIM, bổ sung cefotaxim 400 mg/l và kanamycin 50 mg/l 

trong 2 tuần (lần 1). Sau đó, các lá mầm được chuyển sang môi trường SIM đặc, bổ sung cefotaxim 

400mg/l và kanamycin 75mg/l trong 3 tuần (lần 2); H: Các chồi sống sót trong môi trường chọn lọc bằng 

Km được chuyển sang môi trường kéo dài chồi SEM, bổ sung cefotaxim 400mg/l và kanamycin 50 mg/l; K, 

M: Các chồi sống sót sau chọn lọc được chuyển sang môi trường tạo rễ RM, bổ sung cefotaxim 400 mg/l và 

kanamycin 50 mg/l để tạo cây hoàn chỉnh; N: Các cây có bộ rễ phát triển được chuyển ra trồng trên giá thể 

có tỷ lệ 2 đất thịt : 1 trấu hun : 2 sơ dừa trong nhà lưới. 

http://jst.tnu.edu.vn/
mailto:jst@tnu.edu.vn


TNU Journal of Science and Technology 226(01): 57 - 64 

 

http://jst.tnu.edu.vn                                                        61                                             Email: jst@tnu.edu.vn 

Kết quả ở bảng 2 cho thấy các mẫu đối chứng không chuyển gen (ĐC1) không có khả năng 

tạo chồi trong môi trường chứa kháng sinh chọn lọc; còn trong môi trường không chứa kháng 

sinh đã có 21/30 mẫu tạo chồi với 53 chồi, trong đó có 42 chồi được chuyển sang môi trường kéo 

dài và 34 chồi ra rễ trên môi trưởng RM. Chuyển 30 cây trồng trên giá thể và kết quả có 11 cây 

sống trong điều kiện nhà lưới. 

Trong lô thí nghiệm, với 450 mẫu biến nạp, lặp lại 3 lần đã có 185 mẫu tạo chồi và tổng số 

chồi được tạo thành là 583 chồi. Chuyển 174 chồi sang môi trường SEM, kết quả chọn lọc bằng 

kháng sinh thu 152 chồi sinh trưởng phát triển tốt. Các chồi đã qua chọn lọc bằng kháng sinh 

được nhân lên để tạo các dòng chuyển gen T0 và chọn 109 chồi chuyển sang môi trường ra rễ. 

Kết quả chuyển 53 dòng cây T0 ra trồng trên giá thể và thu được 12 dòng cây T0 sống sót trong 

điều kiện nhà lưới. 

Bảng 2. Kết quả biến nạp gen GmDREB6 vào giống đậu tương ĐT22 

Đối chứng và 

thí nghiệm 

Tổng 

số 

mẫu 

Số 

mẫu 

tạo 

chồi 

Tổng số chồi 

trên môi 

trường SIM 

Số chồi 

chuyển sang 

môi trường 

SEM 

Số chồi ra 

rễ trên môi 

trường RM 

Số cây 

trồng trên 

giá thể 

Số cây sống sót 

và phát triển 

bình thường 

trong nhà lưới 

ĐC0 30 21 53 42 34 30 11 

ĐC1 30 0 0 0 0 0 0 

Thí 

nghiệm 

chuyển 

gen 

Lần 1 150 65 208 62 45 17 4 

Lần 2 150 51 173 41 19 15 3 

Lần 3 150 69 202 71 45 21 5 

Tổng 450 185 583 174 109 53 12 

Ghi chú: ĐC0: mảnh lá mầm đậu tương không chuyển gen được cấy trên môi trường tái sinh không chứa 

kháng sinh; ĐC1: mảnh lá mầm đậu tương không chuyển gen được cấy trên môi trường tái sinh có bổ sung 

kháng sinh 

3.2. Phân tích PCR và nhân giống in vitro cây đậu tương chuyển gen  

Các cây T0 trong nhà lưới được sử dụng phân tích để xác nhận sự có mặt của gen chuyển 

GmDREB6 trong hệ gen của cây chuyển gen. DNA tổng số tách từ lá non của 12 dòng cây T0 

được sử dụng cho phân tích PCR với căp mồi GmDREB6_XbaI-F/GmDREB6_c-myc-SacI-R, kết 

quả kiểm tra sản phẩm PCR nhân đoạn DNA GmDREB6_c-myc được thể hiện ở hình 3. Kết quả 

phân tích điện di ở hình 3 cho thấy băng DNA có kích thước khoảng gần 750 bp xuất hiện ở 8 

dòng đậu tương chuyển gen số 1, 3, 4, 6, 8, 9, 11, 12, trong khi các dòng số 2, 5, 7, 10 không xuất 

hiện băng DNA này. Như vậy, bước đầu có thể xác nhận gen chuyển GmDREB6 đã hiện diện 

trong hệ gen của 8 dòng đậu tương chuyển gen ở thế hệ T0, ký hiệu là T0-1, T0-3, T0-4, T0-6; 

T0-8, T0-9, T0-11, T0-12. 

 

Hình 3. Hình ảnh điện di kiểm tra sản phẩm PCR khuếch đại cấu trúc chứa gen GmDREB6 trong hệ gen 

các cây đậu tương chuyển gen. M: thang DNA 1 kb; WT: cây đậu tương không chuyển gen; (+) plassmid 

pBI121_GmDREB6 làm đối chứng dương; 1-12: các dòng cây đậu tương chuyển gen GmDREB6 
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4. Thảo luận 

Nghiên cứu chuyển gen ở đậu tương nhờ A. tumefaciens chứa cấu trúc mang gen chuyển qua 

nách lá mầm đã tổn thương đã được công bố bởi nhiều tác giả. Việc gây tổn thương nách lá mầm 

cần phải có các thao tác kỹ thuật phù hợp thì mới tạo đủ mô đích cho sự xâm nhiễm của vi khuẩn 

[13], [16]. Tuy nhiên, mức độ hình thành chồi ở nách lá mầm không những phụ thuộc vào kỹ 

thuật gây tổn thương mà còn phụ thuộc vào đặc điểm của kiểu gen cây đậu tương [17]. Ở Việt 

Nam, các nghiên cứu [9], [14], [18]-[22] cũng đã thành công trong chuyển gen ở đậu tương bằng 

cách lây nhiễm A. tumefaciens mang cấu trúc gen chuyển qua nách lá mầm tổn thương. Bằng 

phương pháp này, chúng tôi cũng đã thành công biến nạp vector pBI121_GmDREB6 vào giống 

đậu tương Việt Nam ĐT22 với số chồi tái sinh đạt trung bình 3,15 chồi/mẫu. Kết quả 3 lần chọn lọc 

bằng kháng sinh kanamycin ở các giai đoạn tạo chồi, kéo dài chồi và ra rễ, đã chọn được 53 cây đậu 

tương trồng trên giá thể. Sử dụng PCR với cặp mồi GmDREB6_XbaI-F/GmDREB6_c-myc-SacI-R 

đã xác nhận gen chuyển GmDREB6 đã có mặt trong hệ gen của 8 cây chuyển gen T0. 

Trong hệ gen của cây đậu tương chuyển gen có gen GmDREB6 nội tại và gen chuyển 

GmDREB6. Vùng mã hóa của gen nội tại và gen chuyển GmDREB6 đều có kích thước 693 bp, 

mã hóa 230 amino acid. Nếu sử dụng PCR với cặp mồi được thiết kế để khuếch đại vùng mã hóa 

thì kết quả duy nhất chỉ có đoạn DNA khoảng 0,7 kb và không thể xác định được gen chuyển 

GmDREB6 có được hợp nhất vào hệ gen của cây đậu tương được chuyển gen hay không. Do vậy, 

để phân tích cây đậu tương chuyển gen, chúng tôi thiết kế cặp mồi PCR nhằm nhân bản đoạn 

DNA bao gồm gen GmDREB6, các trình tự chứa điểm cắt của enzyme giới hạn XbaI và SacI. 

Trong vector chuyển gen pBI121_GmDREB6, cấu trúc GmDREB6-c-myc bao gồm đoạn gen 

GmDREB6, chứa vùng mã hóa 693 bp, đoạn 8 bp (GCTCTAGA) ở đầu 5 'chứa vị trí cắt cho 

XbaI, trình tự có kích thước 33 bp mã hóa cho kháng nguyên c-myc và đoạn 7 bp (GAGCTCG) ở 

3' cuối chứa vị trí cắt cho SacI. Như vậy, cấu trúc pBI121_GmDREB6_cmyc có kích thước là 741 

bp (Hình 1). Cặp mồi PCR GmDREB6_XbaI-F/GmDREB6_c-myc-SacI-R được thiết kế để 

khuếch đại cấu trúc GmDREB6-c-myc và kết quả kiểm tra bằng điện di trên gel agarose đã xuất 

hiện băng DNA duy nhất với kích thước khoảng 0,75 bp (Hình 3).  

Ở Việt Nam, hiệu suất chuyển gen ở đậu tương ở giai đoạn phân tích PCR đã được báo cáo. 

Hiệu suất chuyển gen P5CSm vào giống đậu tương DT84 đạt 0,24% [23], chuyển gen HA1 vào 

giống ĐT12 đạt 1,23% [14], biến nạp cấu trúc RNAi vào giống ĐT12 là 1,35%, vào giống 

DT2008 là 2,24% [20], chuyển gen GmEXP1 vào giống DT84 đạt 0,53% [21], chuyển gen 

GmDREB2 vào giống DT84 đạt 2,64% [9], chuyển gen GmCHI vào giống DT2008 đạt 2,05% 

[22]. Trong nghiên cứu của chúng tôi, hiệu suất chuyển gen GmDREB6 ở giai đoạn phân tích 

PCR đạt 1,78%. Như vậy có thể thấy rằng, hiệu suất chuyển gen gián tiếp nhờ A.tumefaciens ở 

cây đậu tương không chỉ phụ thuộc vào đặc điểm kiểu gen và khả năng tiếp nhận gen của giống, 

mà còn phụ thuộc vào đặc điểm của cấu trúc gen được chuyển vào cây đậu tương. 

5. Kết luận 

Cấu trúc mang gen GmDREB6 đã biến nạp thành công vào giống đậu tương ĐT22 qua nách lá 

mầm nhờ A.tumefaciens. Đã tái sinh được 583 chồi từ 450 mẫu biến nạp và sau 3 lần chọn lọc 

bằng kanamycin, nhân in vitro đã thu được 53 cây được trồng trên giá thể và 12 cây sinh trưởng bình 

thường trong điều kiện nhà lưới. Phân tích các dòng chuyển gen GmDREB6 ở thế hệ T0 bằng PCR 

với cặp mồi GmDREB6_XbaI-F/GmDREB6_c-myc-SacI-R xác định được 8/12 dòng dương tính với 

PCR, hiệu suất chuyển gen ở giai đoạn phân tích là 1,78%. Tám dòng đậu tương chuyển gen 

GmDREB6 được tiếp tục phân tích phân tử để tạo dòng đậu tương chuyển gen chịu mặn. 

Lời cảm ơn 

Nghiên cứu này được tài trợ bởi Bộ Giáo dục và Đào tạo trong đề tài cấp Bộ “Nghiên cứu 

biểu hiện gen mã hóa nhân tố phiên mã DREB mới định hướng ứng dụng trong cải thiện tính 
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kháng các yếu tố bất lợi phi sinh học của cây đậu tương [Glycine max (L.) Merr.]” thuộc Chương 

trình phát triển khoa học cơ bản trong lĩnh vực Hóa học, Khoa học sự sống, Khoa học trái đất và 

Khoa học Biển giai đoạn 2017-2025. 
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