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TÓM TẮT 
Trong nghiên cứu này, mười giống tằm (mỗi giống 10 cá thể: 5 đực và 5 cái) đã được phân tích 

độ thuần bằng 10 chỉ thị RAPD. Độ thuần của giống tằm thể hiện thông qua tính đồng hình và số 
lượng của các phân đoạn ADN nhân bản. Kết quả nhận được cho thấy tỉ lệ phần trăm phân đoạn ADN 
đồng hình nằm trong  phạm vi từ 68,83% (giống GQ11) đến 91,66% (giống GQ13). Tổng số phân đoạn 
ADN nhân bản được của 10 giống tằm là 333. Số phân đoạn ADN nhân bản của 10 giống tằm khi phân 
tích với 10 chỉ thị RAPD dao động từ 20 (OPN05) đối với giống GQ14  đến 51 (OPP19) đối với giống 
GQ15. Số lượng các phân đoạn ADN nhân bản với mỗi mồi xê dịch từ 1 đến 11 phân đoạn. Kích 
thước phân đoạn DNA nhân bản nằm trong khoảng từ 200 bp đến 1800 bp. Trong số 10 giống tằm 
nguyên nghiên cứu, thì giống GQ11 có hệ số tương đồng di truyền đạt giá trị thấp nhất dao động từ 
0,629 đến 1,000, giống GQ13 có hệ số tương đồng di truyền đạt cao nhất dao động từ 0,864 đến 1,000.  
Độ thuần của 10 giống tằm được sắp xếp thứ tự như sau: GQ13  >  GQ14  > L2 > GQ23  >  GQ16  > A18  >  GQ17  >  
GQ15  >  GQ12  >  GQ11. 

Từ khoá:  Chỉ thị RAPD, độ thuần, đồng hình ADN, giống tằm, hệ số tương đồng.  

SUMMARY 
In this study, 10 RAPD primers were used to investigate the genetic homogeneity at molecular 

level of 10 silkworm genotypes (each genotype consists of 5 males and 5 females). The homogeneity 
was assessed by the homomorphism and the number of amplified DNA fragments. The obtained 
results showed that the percentage of homomorphism of amplified DNA fragment ranges from 68.83% 
(GQ11) to 91.66% (GQ13). Ten RAPD primers generated total 333 bands. The numbers of DNA 
amplified fragments per 10 primer ranged from 20 (OPN05) in  GQ14 genotype to 51 (OPP19) in GQ15 
genotype.. The number of fragments ranged from 1 to 11 per primer, and  from 200 bp to 1800 bp in 
length. Among studied silkworm genotypes, the least genetic similarity coefficient was found in GQ11 
genotype with values varied from 0.629 to 1.000 and the highest coefficient was GQ13 genotype with 
the values varied  from 0.864 to 1.000. The homogeneity level of ten silkworm genotypes was in the 
following order: GQ13  >  GQ14  > L2 > GQ23  >  GQ16  > A18  >  GQ17  >  GQ15  >  GQ12  >  GQ11.  

Key words: DNA homomorphism,  Homogeneity, RAPD marker, similarity coefficient, silkworm 
genotype.   

1. §ÆT VÊN §Ò 

ë n−íc ta, trång d©u nu«i t»m lμ nghÒ cã 
tõ l©u ®êi. T¬ kÐn lμ mÆt hμng cã gi¸ trÞ xuÊt 
khÈu cao, mang l¹i lîi Ých kinh tÕ kh«ng nhá 

cho ng−êi d©n. V× vËy, viÖc nghiªn cøu t¹o 
gièng t»m míi n¨ng suÊt, chÊt l−îng t¬ kÐn 
kh¸ vμ thÝch nghi tèt víi ®iÒu kiÖn bÊt lîi 
lu«n ®−îc ngμnh d©u t»m t¬ ViÖt Nam quan 
t©m nghiªn cøu. 
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Cho tíi nay, viÖc ®¸nh gi¸ ®é thuÇn cña 
gièng chñ yÕu b»ng ph−¬ng ph¸p truyÒn 
thèng lμ dùa vμo mét sè ®Æc ®iÓm n«ng sinh 
häc nªn cã h¹n chÕ vÒ thêi gian vμ lÖ thuéc 
vμo m«i tr−êng. ViÖc chän gièng d−íi sù trî 
gióp cña kü thuËt ph©n tö ®ang trë thμnh 
h−íng quan träng trong chän t¹o gièng vËt 
nu«i míi trong ®ã cã con t»m. ¦u ®iÓm cña 
ph−¬ng ph¸p lμ kh«ng phô thuéc vμo ®iÒu 
kiÖn m«i tr−êng mμ hiÖu qu¶ t¹o gièng cao. 
C¸c chØ thÞ RFLP, AFLP, RAPD, SSR... ®−îc 
sö dông kh¸ phæ biÕn ®Ó ®¸nh gi¸ møc ®é ®a 
d¹ng di truyÒn hoÆc x¸c ®Þnh vËt liÖu lai t¹o 
®· ®−îc ¸p dông trªn nhiÒu ®èi t−îng sinh 
vËt ë nhiÒu phßng thÝ nghiÖm trong vμ ngoμi 
n−íc (Powell vμ cs., 1996; Mace vμ cs., 2006; 
§inh ThÞ Phßng vμ cs., 2009; NguyÔn ThÞ 
Lang vμ cs., 2007). Kü thuËt RAPD (Random 
Amplified Polymorphic ADN) hay ®−îc sö 
dông v× t−¬ng ®èi ®¬n gi¶n, dÔ thùc hiÖn mμ 
vÉn cho phÐp ph¸t hiÖn tÝnh ®a h×nh c¸c 
®o¹n ADN nh©n b¶n (Ferreira vμ Keim  
(1997); Williams vμ cs., 1990). HiÖn nay, kü 
thuËt nμy còng ®· ®−îc øng dông ®Ó nghiªn 

cøu mèi quan hÖ di truyÒn còng nh− ®¸nh 
gi¸ nhanh ®é thuÇn cña gièng (Kim vμ cs., 
2006, Matsunaga vμ cs., 2002; Nagata vμ cs., 
1996; Quan vμ cs., 2002; Ng« Lª Th−¬ng vμ 
cs., 2005; NguyÔn ThÞ Thanh B×nh vμ cs., 
2004). §©y lμ nh÷ng nghiªn cøu rÊt cã gi¸ trÞ 
trong viÖc t¹o gièng t»m cã sù hç trî cña 
c«ng nghÖ sinh häc hiÖn ®¹i ë ViÖt Nam.  

C«ng tr×nh nghiªn cøu nμy ®Ò cËp ®Õn 
kÕt qu¶ “§¸nh gi¸ ®é thuÇn cña 10 gièng t»m 
nguyªn (Bombyx mori) b»ng chØ thÞ RAPD’’ 
nh»m chän nhanh ra c¸c gièng t»m míi.   

2. NGUY£N LIÖU Vμ PH¦¥NG PH¸P 
    NGHI£N CøU 

2.1. Nguyªn liÖu 

Nhéng cña 10 gièng t»m GQ11, GQ12, 
GQ13, GQ14, GQ15, GQ16, GQ17, GQ23, L2 
vμ A18 do Trung T©m nghiªn cøu d©u t»m t¬ 
cung cÊp. C¸c mÉu nhéng ®−îc b¶o qu¶n ë 
nhiÖt ®é -20oC cho tíi khi sö dông. Tªn gèc 
cña c¸c gièng nh− ë b¶ng 1. 

B¶ng 1. KÝ hiÖu vμ tªn gèc cña 10 gièng t»m 

STT Kí hiệu Tên gốc STT Kí hiệu Tên gốc 

1 GQ11 A1 6 GQ16 VN1 

2 GQ12 810 7 GQ17 E38 

3 GQ13 A2 8 GQ23 Đ2 

4 GQ14 B42 9 L2 L2 

5 GQ15 B46 10 A18 A18 

      

2.2. Ph−¬ng ph¸p nghiªn cøu 

T¸ch DNA tæng sè tõ c¸c gièng t»m: 

ADN tæng sè ®−îc t¸ch tõ 10 c¸ thÓ (5 
®ùc vμ 5 c¸i) cña mçi gièng t»m theo bé kÝt  
#K0512 cña h·ng Fermentas, c¸c b−íc ®−îc 
thùc hiÖn theo protocol chØ dÉn cña nhμ s¶n 
xuÊt. KiÓm tra ®é s¹ch vμ hμm l−îng DNA 
b»ng ®o quang phæ hÊp thô kÕt hîp víi ®iÖn 
di trªn gel agarose 0,9%. 

Ph¶n øng PCR - RAPD:  

Mét ph¶n øng PCR cã thÓ tÝch 25 lÝt: bao 
gåm dung dÞch ®Öm PCR 1X; 2,5 mM MgCl2; 2 
mM dNTPs; 200 nM ®o¹n måi; 0,5 ®¬n vÞ Taq 
polymerase vμ 10 ng DNA khu«n. Ph¶n øng 
PCR – RAPD thùc hiÖn trong m¸y PCR - 
Thermal Cycler 9700 theo chu tr×nh nhiÖt: 
940C trong 1 phót; 45 chu kú (920C trong 1 
phót; 350C trong 1 phót; 720C trong 1 phót); 
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720C trong 10 phót; gi÷ s¶n phÈm ë 40C. §iÖn 
di s¶n phÈm PCR trªn gel agarose 1,5%, 
nhuém Ethidium bromide vμ chôp ¶nh trªn 
m¸y soi gel cña h·ng Clever Scientific (Anh). 

Ph©n tÝch sè liÖu:  
Dùa trªn sù xuÊt hiÖn hay kh«ng xuÊt 

hiÖn cña c¸c ph©n ®o¹n DNA khi ®iÖn di s¶n 
phÈm PCR - RAPD víi c¸c ®o¹n måi ngÉu 
nhiªn cña 10 gièng t»m lμm c¬ së cho viÖc 
ph©n tÝch sè liÖu. TØ lÖ phÇn tr¨m tÝnh ®ång 
h×nh c¸c ph©n ®o¹n ADN ®−îc tÝnh b»ng sè 
ph©n ®o¹n ADN ®ång h×nh trªn tæng sè ph©n 
®o¹n nh©n b¶n ®−îc. X¸c ®Þnh hÖ sè t−¬ng 
®ång di truyÒn, lËp biÓu ®å h×nh c©y ®Ó so 
s¸nh hÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn gi÷a 10 c¸ 
thÓ cña mçi gièng t»m theo ph−¬ng ph¸p Nei 
vμ Li (1979); Weir (1990). Sè liÖu ®−îc xö lý 
b»ng ch−¬ng tr×nh NTSYSpc version 2.0 
(Rohlf, 2001).  

3. KÕT QU¶ Vμ TH¶O LUËN 

3.1. TÝnh ®ång h×nh c¸c ph©n ®o¹n ADN 
       cña 10 gièng t»m víi c¸c chØ thÞ  
       RAPD  

 

 
  

Trong nghiªn cøu nμy, 10 chØ thÞ RAPD 
®· ®−îc sö dông ®Ó ph©n tÝch ®é thuÇn cña 
10 gièng t»m (mçi gièng 10 c¸ thÓ: 5 con ®ùc 
vμ 5 con c¸i). KÕt qu¶ ph©n tÝch s¶n phÈm 
PCR - RAPD cho kÕt qu¶ lμ: sè ph©n ®o¹n 
ADN nh©n b¶n ®−îc cña 10 gièng dao ®éng 
tõ 20 (OPN05) ®Õn 51 (OPP19). KÝch th−íc 
c¸c ph©n ®o¹n ADN nh©n b¶n n»m trong 
kho¶ng tõ 200 bp ®Õn 1800 bp. Trong ®ã, 
gièng GQ15 cã sè ph©n ®o¹n ADN nh©n b¶n 
nhiÒu nhÊt (51 ph©n ®o¹n), Ýt nhÊt lμ gièng 
GQ14 (20 ph©n ®o¹n). Tæng sè ®· thu ®−îc 
333 ph©n ®o¹n ADN (B¶ng 2).  

§¸nh gi¸ ®é thuÇn cña gièng theo 
ph−¬ng ph¸p truyÒn thèng lμ dùa vμo mét sè 
®Æc ®iÓm h×nh th¸i nh− mμu s¾c da t»m, 
mμu t¬ kÐn, mμu  trøng, thêi gian ph¸t dôc... 
§é thuÇn cña gièng theo ph−¬ng ph¸p ph©n 
tÝch ADN ®−îc x¸c ®Þnh b»ng tØ lÖ phÇn tr¨m 
c¸c ph©n ®o¹n ®ång h×nh trªn tæng sè c¸c 
ph©n ®o¹n ®−îc nh©n b¶n. KÕt qu¶ nhËn 
®−îc ë b¶ng 3 cho thÊy, trong c¸c gièng t»m 
th× gièng GQ13 cã tØ lÖ c¸c ph©n ®o¹n ADN 
®ång h×nh cao nhÊt (91,6%) vμ thÊp nhÊt lμ 
gièng GQ11 (68,8%).  

B¶ng 2. Sè ph©n ®o¹n ADN nh©n b¶n ®−îc cña 10 gièng t»m 

Mồi GQ11 GQ12 GQ13 GQ14 GQ15 GQ16 GQ17 GQ23 L2 A18 Số 
phân đoạn 

OPN05 3 2 2 1 3 1 1 3 2 2 20 

OPB18 3 2 2 2 1 1 6 1 5 3 26 

OPH03 5 7 2 4 7 3 7 7 2 5 49 

OPP19 6 6 2 3 8 9 3 4 4 6 51 

OPQ05 3 1 2 1 3 2 3 2 2 2 21 

RA40 1 2 2 1 8 2 5 5 3 2 31 

RA46 4 6 3 1 4 5 2 1 3 3 32 

RA159 4 4 2 3 11 6 5 6 2 3 46 

RA143 3 6 1 1 3 2 3 4 2 2 27 

OPE14 3 3 3 3 3 3 3 3 3 3 30 

Tổng 35 39 21 20 51 34 38 36 28 31 333 
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B¶ng 3. TÝnh ®ång h×nh ph©n ®o¹n ADN nh©n b¶n cña 10 gièng t»m 
ph©n tÝch víi 10 chØ thÞ RAPD (%) 

Mồi GQ11 GQ12 GQ13 GQ14 GQ15 GQ16 GQ17 GQ23 L2 A18 

OPN05 66,7 100,0 100,0 100,0 66,7 100,0 100,0 66,7 100,0 100,0 
OPP18 66,7 50,0 50,0 100,0 100,0 100,0 66,7 100,0 60,0 66,7 
OPH03 80,0 71,4 100,0 75,0 57,1 66,7 71,4 57,1 100,0 60,0 
OPP19 0,0 50,0 100,0 66,7 62,5 55,6 100,0 75,0 75,0 50,0 
OPQ05 100,0 100,0 100,0 100,0 66,7 100,0 100,0 100,0 100,0 100,0 
RA40 100,0 100,0 100,0 100,0 25,0 100,0 60,0 80,0 100,0 100,0 
RA46 50,0 50,0 66,7 100,0 100,0 40,0 50,0 100,0 33,3 33,3 
RA159 25,0 25,0 100,0 33,3 45,5 66,7 40,0 50,0 100,0 100,0 
RA143 100,0 50,0 100,0 100,0 100,0 50,0 66,7 75,0 50,0 50,0 
OPE14 100,0 100,0 100,0 100,0 100,0 100,0 100,0 100,0 100,0 100,0 
Trung bình (%) 68,8 69,6 91,6 87,5 72,3 77,9 75,5 80,3 81,8 76,0 

           

KÕt qu¶ ®iÖn di s¶n phÈm PCR-RAPD 
cña 10 gièng t»m khi ph©n tÝch víi måi 
OPE14 lμm ®¹i diÖn ®Ó minh häa cho kÕt 
qu¶ ph©n tÝch tÝnh ®ång h×nh ph©n ®o¹n 
ADN. §é thuÇn cña mçi gièng t»m thÓ hiÖn ë 

sè l−îng còng nh− kÝch th−íc c¸c ph©n ®o¹n 
ADN nh©n b¶n ®uîc khi so s¸nh gi÷a c¸c c¸ 
thÓ cña mét gièng. C¸c ph©n ®o¹n ADN 
nh©n b¶n ®−îc ®Òu gièng nhau khi so s¸nh 
gi÷a 10 c¸ thÓ cña mçi gièng t»m (H×nh 1). 

   1kb    
   0,5kb 

                     
 
 
   

                  

GQ11 GQ12 GQ13 GQ1 GQ15 

GQ16  GQ17 GQ23 L2 A18 

M 1 2 3 4  5 6 7 8 9 10 M 1 2 3 4  5 6 7 8 9 10 M 1 2 3 4  5 6 7 8 9 10 M 1 2 3 4  5 6 7 8 9 10 M 1 2 3 4  5 6 7 8 9 10 

M 1 2 3 4  5 6 7 8 9 10 M 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 M 1 2 3 4  5 6 7 8 9 10 M 1 2 3 4  5 6 7 8 9 10 M 1 2 3 4  5 6 7 8 9 10 

   1kb    
  0,5kb 

 

                               H×nh 1. S¶n phÈm PCR-RAPD cña 10 gièng t»m 
                                      víi chØ thÞ OPE14 trªn gel argarose 1,5% 
                      M: thang ph©n tö chuÈn 1 kb 
                      giÕng 1, 2, 3, 4 vμ 5:   mÉu cña 5 con ®ùc 
                      giÕng 6, 7, 8, 9 vμ 10: mÉu cña 5 con c¸i 
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3.2. HÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn cña 10 
        gièng t»m 

Ph−¬ng ph¸p nghiªn cøu dùa trªn lý 
thuyÕt thèng kª to¸n häc vμ sinh häc. Ph©n 
nhãm theo hÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn b»ng 
chØ thÞ ph©n tö kh«ng lÖ thuéc vμo yÕu tè 
m«i tr−êng, v× thÕ cho phÐp c¸c nhμ chän 
gièng nhanh chãng x¸c ®Þnh ®−îc ®é ®ång 
®Òu cña gièng ë giai ®o¹n sím kh¸ hiÖu qu¶ 
mμ thêi gian t¹o gièng l¹i rót ng¾n. 

Dùa vμo kÕt qu¶ ph©n tÝch tÝnh ®ång 
h×nh ë b¶ng 3, hai gièng GQ11 (cã tÝnh ®ång 
h×nh ph©n ®o¹n ADN nh©n b¶n thÊp nhÊt lμ 
68,8%) vμ gièng GQ13 (cã tÝnh ®ång h×nh 
ph©n ®o¹n ADN nh©n b¶n cao nhÊt lμ 91,6%) 
®−îc chän ®¹i diÖn ®Ó minh häa cho kÕt qu¶ 
ph©n tÝch hÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn vμ mèi 
quan hÖ di truyÒn th«ng qua biÓu ®å h×nh c©y.  

HÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn cña 10 c¸ 
thÓ gièng GQ11 (B¶ng 4) dao ®éng tõ 0,63 

®Õn  1,00. ë kho¶ng tõ 0,60 ®Õn 0,70 cã 06 
cÆp chiÕm 13,3%, ë kho¶ng 0,71 ®Õn 0,80 cã 
10 cÆp chiÕm 22,2%, ë kho¶ng 0,81 ®Õn 0,90 
cã 12 cÆp chiÕm 26,7 vμ ë kho¶ng tõ 0,91 ®Õn 
1,00 cã 17 cÆp chiÕm 37,7%. 

HÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn gi÷a 10 c¸ 
thÓ cña gièng GQ13 (B¶ng 5) dao ®éng tõ 
0,80 ®Õn 1,00. Trong ®ã, duy nhÊt chØ cã 01 
cÆp (GQ13.6 vμ GQ13.3) cã hÖ sè t−¬ng ®ång 
di truyÒn thÊp nhÊt lμ 0,86 chiÕm 2,22%, vμ 
ë kho¶ng tõ 0,91 ®Õn 1,00 cã 44 cÆp chiÕm 
97,78%. KÕt qu¶ nμy cho thÊy gièng GQ13 cã 
®é thuÇn gièng rÊt cao. 

KÕt qu¶ ph©n nhãm cña gièng GQ11 
(H×nh 2A) vμ GQ13 (H×nh 2B) còng ph¶n 
¸nh kÕt qu¶ t−¬ng tù.  

B¶ng 4. HÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn cña 10 c¸ thÓ t»m gièng GQ11 
theo hÖ sè di truyÒn cña Jaccard vμ kiÓu ph©n nhãm UPGMA 

 GQ11.1 GQ11.2 GQ11.3 GQ11.4 GQ11.5 GQ11.6 GQ11.7 GQ11.8 GQ11.9 GQ11.10 
GQ11.1 1,00          
GQ11.2 0,91 1,00         
GQ11.3 0,91 0,94 1,00        
GQ11.4 0,94 0,85 0,85 1,00       
GQ11.5 0,79 0,82 0,77 0,74 1,00      
GQ11.6 0,88 0,79 0,84 0,93 0,68 1,00     
GQ11.7 0,91 0,82 0,82 0,97 0,71 0,97 1,00    
GQ11.8 0,71 0,79 0,74 0,66 0,90, 0,63 0,63 1,00   
GQ11.9 0,91 0,82 0,82 0,97 0,71 0,97 1,00 0,63 1,00  
GQ11.10 0,91 0,82 0,82 0,97 0,71 0,97 1,00 0,63 1,00 1,00 

B¶ng 5. HÖ sè t−¬ng ®ång di truyÒn cña 10 c¸ thÓ t»m gièng GQ13 
theo hÖ sè di truyÒn cña Jaccard vμ kiÓu ph©n nhãm UPGMA 

 GQ13.1 GQ13.2 GQ13.3 GQ13.4 GQ13.5 GQ13.6 GQ13.7 GQ13.8 GQ13.9 GQ13.10 
GQ13.1 1,00          
GQ13.2 0,95 1,00         
GQ13.3 0,91 0,95 1,00        
GQ13.4 0,95 1,00 0,95 1,00       
GQ13.5 0,95 1,00 0,95 1,00 1,00      
GQ13.6 0,96 0,91 0,86 0,91 0,91 1,00     
GQ13.7 0,91 0,95 0,91 0,95 0,95 0,96 1,00    
GQ13.8 0,91 0,95 0,91 0,95 0,95 0,96 1,00 1,00   
GQ13.9 0,95 1,00 0,95 1,00 1,00 0,91 0,95 0,95 1,00  
GQ13.10 0,95 1,00 0,95 1,00 1,00 0,91 0,95 0,95 1,00 1,00 
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He so tuong quan
0.70 0.77 0.85 0.93 1.00

          

 GQ11.1 

 GQ11.2 

 GQ11.3 

 GQ11.4 

 GQ11.7 

 GQ11.9 

 GQ11.10 

 GQ11.6 

 GQ11.5 

 GQ11.8 

He so tuong quan
0.90 0.93 0.95 0.97 1.00

          

 GQ13.1 

 GQ13.6 

 GQ13.2 

 GQ13.4 

 GQ13.5 

 GQ13.9 

 GQ13.10 

 GQ13.7 

 GQ13.8 

 GQ13.3 

A B 
 

H×nh 2. BiÓu ®å h×nh c©y  cña 10 c¸ thÓ t»m gièng GQ11(A) vμ gièng GQ13 (B) 
theo hÖ sè di truyÒn cña Jaccard vμ kiÓu ph©n nhãm UPGMA 

§èi víi 10 c¸ thÓ gièng GQ11 cã hÖ sè 
t−¬ng ®ång di truyÒn dao ®éng trong kho¶ng 
tõ 0,70 ®Õn 1,00. Trong ®ã ba c¸ thÓ GQ11.7, 
GQ11.9 vμ GQ11.10 gièng nhau hoμn toμn 
vÒ mÆt di truyÒn cã hÖ sè b»ng 1,00 (H×nh 
2A), nh−ng kh¸c víi c¸c c¸c thÓ cßn l¹i 
kho¶ng 3% (1 - 0,70).  

§èi víi gièng GQ13 cã hÖ sè t−¬ng di 
truyÒn dao ®éng tõ 0,93 ®Õn 1,00. Trong ®ã 
n¨m c¸ thÓ GQ13.2, GQ13.4, GQ13.5, 
GQ13.9 vμ GQ13.10 hîp thμnh 1 nhãm vμ cã 
hÖ sè di truyÒn b»ng 1,00 (gièng nhau hoμn 
toμn). T−¬ng tù, hai c¸ thÓ GQ13.7 vμ 
GQ13.8 còng lËp thμnh 1 nhãm vμ cã hÖ sè 
di truyÒn b»ng 1,00. Tuy nhiªn gi÷a hai 
nhãm cã kho¶ng c¸ch di truyÒn kho¶ng 
0,05% (1 - 0,95) (H×nh 2B). 

Dùa vμo c¸c kÕt qu¶ nhËn ®−îc trªn ®©y, 
®é thuÇn cña 10 gièng t»m míi chän t¹o 
®−îc x¸c ®Þnh xÕp theo thø tù tõ cao ®Õn 
thÊp nh− sau: 

GQ13  > GQ14  > L2  > GQ23  > GQ16  
>A18  > GQ17  > GQ15  > GQ12  > GQ11. 

KÕt qu¶ ph©n tÝch ë møc ®é ph©n tö cña 
10 gièng t»m nguyªn trªn ®©y còng hoμn 
toμn phï hîp víi kÕt qu¶ ®¸nh gi¸ ®é thuÇn 
th«ng qua mét sè chØ tiªu h×nh th¸i do Trung 
t©m Nghiªn cøu d©u t»m t¬ nghiªn cøu (sè 
liÖu kh«ng chØ ra ë ®©y). §©y còng lμ nh÷ng 

b»ng chøng cã gi¸ trÞ cña c«ng nghÖ sinh häc 
hiÖn ®¹i hç trî cho c«ng t¸c chän t¹o c¸c 
gièng t»m míi.  

Appukuttan vμ cs. (2005) ®· sö dông 20 
chØ thÞ RAPD vμ ISSR ®Ó ®¸nh gi¸ møc ®é 
thay ®æi ph©n tö cña hai nhãm t»m (nhãm cã 
thêi gian ph¸t dôc ng¾n vμ nhãm cã thêi 
gian ph¸t dôc dμi) cña bèn thÕ hÖ t»m 
Nistari tù phèi. KÕt qu¶ nhËn ®−îc cho thÊy 
nhãm t»m cã thêi gian ph¸t dôc ng¾n thuÇn 
h¬n c¸c nhãm t»m cã thêi gian ph¸t dôc dμi. 

ë ViÖt Nam, TrÞnh §×nh §¹t vμ cs. (2003) 
còng sö dông hÖ isozym esteraza ®Ó ®¸nh 
gi¸ ®é thuÇn cña 4 gièng t»m vμ ®· chØ ra 
gièng §KS cã ®é thuÇn gièng cao thÓ hiÖn ë 
tÇn sè alen xuÊt hiÖn ë c¸c locut Est 02, Est-
3, Est -4, Est – 5 vμ Est – 6. §Æng §×nh §μm 
vμ cs. (2008) còng ®· sö dông 05 måi RAP  
vμ 05 cÆp måi SSR ®Ó ®¸nh gi¸ ®é thuÇn cña 
10 gièng t»m nguyªn vμ cho thÊy gièng Q16 
cã ®é thuÇn ®¹t cao nhÊt (sè ph©n ®o¹n ADN 
®ång h×nh chiÕm 89,72%). 

4. KÕT LUËN 
TÊt c¶ 10 chØ thÞ RAPD dïng ®Ó ph©n 

tÝch ®é thuÇn cho 10 gièng t»m ®Òu chØ ra 
tÝnh ®ång h×nh c¸c ph©n ®o¹n ADN nh©n 
b¶n ®−îc, trong ®ã chØ thÞ OPE14 chØ ra tÝnh 
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®ång h×nh cao nhÊt (100% ph©n ®o¹n ADN 
nh©n b¶n ®Òu gièng nhau vÒ kÝch th−íc còng 
sè l−îng khi so s¸nh gi÷a c¸c c¸ thÓ cña mét 
gièng).  

Tæng sè cã 333 ph©n ®o¹n ADN ®−îc 
nh©n b¶n, gièng GQ15 cã sè ph©n ®o¹n ADN 
nh©n b¶n ®−îc nhiÒu nhÊt (51 ph©n ®o¹n) vμ 
gièng GQ14 cã sè ph©n ®o¹n ADN nh©n b¶n 
®−îc Ýt nhÊt (20 ph©n ®o¹n). HÖ sè t−¬ng 
®ång di truyÒn gi÷a 10 c¸ thÓ gièng GQ11 
®¹t gi¸ trÞ thÊp nhÊt (dao ®éng tõ 0,63 ®Õn 
1,00) vμ cao nhÊt lμ gièng GQ13 (dao ®éng tõ 
0,86 ®Õn 1,00).   

§é thuÇn cña 10 gièng t»m ®−îc s¾p xÕp 
thø tù nh− sau: GQ13 > GQ14 > L2 > GQ23  
> GQ16 > A18  >  GQ17  >  GQ15  >  GQ12  
>  GQ11. 
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