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TÓM TẮT 
Toàn bộ chuỗi gen M của chủng virus gây bệnh ”tai xanh” phân lập từ lợn bệnh tại Quảng Nam 

(Việt Nam) năm 2007, ký hiệu TXMT1 (VN), có độ dài 525 bp đã được thu nhận và giải trình tự. Thành 
phần nucleotide, amino acid gen M của chủng TXMT1 được sử dụng để phân tích và so sánh đồng 
nhất về nucleotide và tương đồng về amino acid giữa chủng này với một số chủng của Trung Quốc 
phân lập trong các năm 2006 - 2008 và thế giới. Chủng TXMT1 (Việt Nam) được xác định thuộc virus 
gây hội chứng rối loạn sinh sản và hô hấp ở lợn (PRRSV), type II (dòng Bắc Mỹ), có tỷ lệ đồng nhất 
(identity) về thành phần nucleotide và tỷ lệ tương đồng (homology) về amino acid rất cao (99-100%) 
với các chủng của Trung Quốc; thấp hơn (94% nucleotide; 96% amino acid) so với chủng VR2332 và 
rất thấp (69% nucleotide; 79% amino acid) so với chủng Lelystad. Chủng TXMT1 chỉ có 2 - 3 vị trí sai 
khác nucleotide với các chủng Trung Quốc, trong khi đó có đến 28 so với chủng VR2332 cổ điển (type 
II, dòng Bắc Mỹ) và rất nhiều so với các chủng châu Âu (type I). Sai khác V (valine)/I (isoleucine) ở vị 
trí 24 của chuỗi polypeptide M là nét đặc trưng giữa chủng TXMT1 với tất cả các chủng thuộc dòng 
Bắc Mỹ và châu Âu. Đặc tính gen M cho thấy, chủng TXMT1 của Việt Nam có biến đổi di truyền cao, có 
thể có cùng nguồn gốc phát sinh cùng với các chủng PRRSV của Trung Quốc, dẫn đến suy đoán, tác 
nhân gây PRRS cường độc cao này có tại Việt Nam rất có thể là do từ Trung Quốc vào. 

Từ khoá: Dòng, đồng nhất, gen M (membrane), Tai xanh, thành phần nucleotide/amino acid, 
tương đồng. 

SUMMARY 
The entire M (membrane) gene of 525 bp of a porcine reproductive and respiratory syndrome 

virus  isolate collected from a pig in Quang Nam province (Vietnam), designated as TXMT1(VN) was 
obtained and completely sequenced. The nucleotide, amino acid of the M sequence of TXMT1 was 
used to analyze for identity/homology between this isolate and a number of Chinese (isolated during 
2006-2008) and global strains. The TXMT1 (Vietnam) was identified as a strain of porcine reproductive 
and respiratory syndrome virus (PRRSV), type II (North America sublineage), having very high rate of 
identity for nucleotide (99-100%) and homology for amino acid (99-100%) to the Chinese, low rate (94% 
nucleotide; 96% amino acid) to VR2332; and lower rate (69% nucleotide; 79% amino acid) to  Lelystad 
strain of PRRSV. The TXMT1 has only 2-3 nucleotides different from the Chinese, whilst 28 
nucleotides to the classical VR2332 (type II, North America sublineage) and many to the strains of the 
European sublineage (type I). The variation of V(valine)/I(isoleucine) at the position 24 in the 
polypeptide M is a characteristic marker between the TXMT1 and the other PRRSV of North American 
and European sublineages. Characterization of the M gene revealed that the TXMT1 has high rate of 
gentics variation, probably belongs to the same origin as the PRRSV in China, suggesting that this 
highly virulent agent may be transmitted from China. 

Key words: “Blue Ear”, M gene (membrane), sublineage, identity, homology. 
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1. §ÆT VÊN §Ò 

Héi chøng rèi lo¹n sinh s¶n vμ h« hÊp ë 
lîn (PRRS, Porcine reproductive and 
respiratory syndrome), t¹i ViÖt Nam cßn gäi 
lμ bÖnh ''tai xanh'' lμ bÖnh truyÒn nhiÔm 
nguy hiÓm, l©y lan nhanh vμ lμm chÕt nhiÒu 
lîn nhiÔm bÖnh (Meng, 2000). MÆc dï virut 
PRRS ®· x©m nhËp vμo ViÖt Nam n¨m 1996 
tõ ®μn lîn gièng 51 con nhËp tõ Mü, nh−ng 
trong kho¶ng 10 n¨m, tõ cuèi 1996 ®Õn ®Çu 
n¨m 2007, kh«ng cã c¸c th«ng b¸o vÒ bÖnh 
l©m sμng hoÆc thiÖt h¹i trùc tiÕp do virut 
nμy g©y ra (T« Long Thμnh, 2007), mμ chØ cã 
thèng kª vÒ tr−êng hîp d−¬ng tÝnh PRRS 
cña mét sè mÉu khi kiÓm tra 478 huyÕt 
thanh cña lîn t¹i CÇn Th¬ (Kamakawa vμ 
cs., 2006). Cuèi th¸ng 2/2007, bÖnh x¶y ra 
trªn c¸c ®μn lîn t¹i H¶i D−¬ng, ®−îc Trung 
t©m ChÈn ®o¸n Thó y trung −¬ng x¸c nhËn 
nguyªn nh©n g©y bÖnh lμ virut g©y Héi 
chøng rèi lo¹n sinh s¶n vμ h« hÊp ë lîn 
(PRRSV) b»ng kü thuËt RT - PCR vμ x¸c 
nhËn PRRSV ®éc lùc cao, qua céng t¸c vμ 
hîp t¸c nghiªn cøu víi Trung Quèc vμ Mü 
(T« Long Thμnh, 2007; T« Long Thμnh vμ 
cs., 2008; Feng vμ cs., 2008). Th¸ng 3 n¨m 
2008, bÖnh tiÕp tôc ph¸t ra ë Thanh Ho¸ vμ 
Hμ TÜnh, ®Õn 7/2008 l©y lan 17 tØnh kÓ c¶ 
c¸c tØnh ®ång b»ng s«ng Cöu Long, g©y thiÖt 
h¹i nÆng nÒ cho ngμnh ch¨n nu«i lîn trong 
c¶ n−íc (§Ëu Ngäc Hμo vμ cs., 2008). PRRSV 
ph©n lËp t¹i ViÖt Nam trong n¨m 2007, ®−îc 
x¸c ®Þnh lμ lo¹i cã ®éc lùc cao, cã ®Õn trªn 
99% ®ång nhÊt (identity) víi c¸c chñng cña 
Trung Quèc (Feng vμ cs., 2008).  

Nguyªn nh©n g©y bÖnh do mét lo¹i 
Arterivirus (virus PRRS), hä Arteriviridae, 
thuéc bé Nidovirales (Cavanagh, 1997). 
PRRSV lμ lo¹i virus cã vá bäc bªn ngoμi, cã 
cÊu tróc hÖ gen lμ ARN sîi ®¬n d−¬ng, cã 
tÝnh thÝch øng nh©n lªn rÊt cao víi ®¹i thùc 
bμo, ®Æc biÖt lμ ®¹i thùc bμo phÕ nang ho¹t 
®éng ë phæi (Gorbalenya, 2006). Trong c¬ thÓ 

lîn bÖnh, sù ph¸ hñy ®¹i thùc bμo lμm gi¶m 
vÒ sè l−îng vμ chøc n¨ng, dÉn ®Õn suy gi¶m 
miÔn dÞch, nÕu qua khái còng rÊt khã lÊy l¹i 
c©n b»ng miÔn dÞch (Drew, 2000). Dùa vμo 
kiÓu gen (genotype), PRRSV ®−îc chia lμm 
hai lo¹i: kiÓu gen ch©u ¢u (type I), ®¹i diÖn 
t−¬ng øng lμ chñng Lelystad (LV) vμ kiÓu 
gen B¾c Mü (type II), ®¹i diÖn t−¬ng øng lμ 
chñng VR2332. Tuy bè trÝ s¾p xÕp gen gièng 
nhau, nh−ng ®Æc tÝnh gen vμ hÖ gen, ®é dμi 
c¸c gen vμ ®Æc tÝnh sinh häc (tÝnh g©y bÖnh 
vμ kh¸ng nguyªn - miÔn dÞch) cña c¸c chñng 
thuéc 2 dßng PRRS nμy cã kh¸c nhau 
(Meulenberg vμ cs., 1997; Meng, 2000; Tian 
vμ cs., 2007). Tæng ®é dμi cña hÖ gen cña 
chñng virus VR2332 ph©n lËp t¹i Mü (sè 
®¨ng ký: AY150564) thuéc genotype 2, ®¹i 
diÖn dßng B¾c Mü lμ 15451 bp, trong ®ã 
phÇn m· ho¸ sö dông cho 7 khung ®äc më lμ 
15071 bp (Nielsen vμ cs., 2003). HÖ gen cña 
virus PRRS chñng GD (Qu¶ng §«ng) (sè 
®¨ng ký: EU109503) ®¹i diÖn cho mét nhãm 
PRRS míi ph©n lËp gÇn ®©y cã ®éc lùc rÊt 
cao ë Trung Quèc, còng  thuéc genotype 2, 
dßng B¾c Mü, cã ®é dμi lμ 15353 bp, trong ®ã 
phÇn m· ho¸ sö dông cho 7 khung ®äc më lμ 
14981 bp (Tian vμ cs., 2007; Zhou vμ cs., 
2008).  

HÖ gen cña PRRSV lμ mét khung ®äc më 
bao gåm: ORF1a - ORF1b - GP2-3-4-5- ORF6 
(M) - ORF7(N), trong ®ã, ORF1a vμ ORF1b 
lμ c¸c gen m· ho¸ RNA polymerase, GP2-3-4 
lμ c¸c gen m· ho¸ protein chøc n¨ng, GP5 
(hay E) lμ glycoprotein vá ngoμi, M lμ protein 
mμng vμ N lμ protein cÊu tróc nucleocapsid. 
C¸c gen sau sö dông mét phÇn cuèi chuçi 
nucleotide cña gen tr−íc lμm promoter ho¹t 
®éng (Meulenberg vμ cs., 1997; Meng, 2000). 
GP2-3-4-5 lμ c¸c protein ®−îc glycosyl ho¸, 
cßn protein M vμ N (do ORF6 vμ ORF7qui 
®Þnh m· ho¸) lμ nh÷ng protein néi mμng 
virus, kh«ng ®−îc glycosyl hãa, nh−ng cã 
tÝnh kh¸ng nguyªn vμ cã møc ®é b¶o tån cao 
trong sè c¸c protein cña virus (Meulenberg 
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vμ cs., 1997). Gen M cã ®é dμi chªnh lÖch, 
522 bp ë Lelystad (LV) thuéc type I (ch©u 
¢u); 525 bp ë VR2332 thuéc type II (B¾c 
Mü). Gi¶i tr×nh tù mét phÇn, hoÆc tõng gen 
riªng biÖt, hoÆc toμn bé hÖ gen, ®Æc biÖt lμ 
vïng gen chøc n¨ng vμ cÊu tróc (GP2-3-4-5-
M-N), ®Ó ph©n tÝch mét sè ®Æc ®iÓm ph©n tö 
lμ cÇn thiÕt ®Æc biÖt gãp phÇn cung cÊp 
th«ng tin vÒ sù tiÕn hãa vμ nguån gèc cña 
virus PRRS ®ang l−u hμnh ë ViÖt Nam vμ 
thÕ giíi (Ansari vμ cs., 2006; Feng vμ cs., 
2008; T« Long Thμnh vμ cs., 2008). 

Trong bμi b¸o nμy, chóng t«i cung cÊp sè 
liÖu vÒ gen M thu nhËn tõ mét chñng c−êng 
®éc g©y bÖnh “tai xanh” ph©n lËp n¨m 2007, 
t¹i mét tØnh miÒn Trung ViÖt Nam, bao gåm 
ph©n tÝch thμnh phÇn gen vμ so s¸nh møc ®é 
t−¬ng ®ång víi mét sè chñng cã nguån gèc 
Trung Quèc vμ thÕ giíi.  

2. NGUY£N LIÖU Vμ PH¦¥NG PH¸P 
    NGHI£N CøU 

2.1. BÖnh phÈm vμ t¸ch chiÕt RNA hÖ 
       gen cña virus 

BÖnh phÈm lμ mÉu phÕ qu¶n chøa virus 
c−êng ®éc tai xanh thu thËp tõ lîn bÖnh 
trong vô dÞch gi÷a n¨m 2007 t¹i Qu¶ng Nam 
(ký hiÖu chñng: TXMT1), b¶o qu¶n ë -20oC, 
tr−íc khi xö lý t¸ch chiÕt RNA tæng sè. 

Xö lý bÖnh phÈm: C¾t mét mÉu nhá (~1 
mg), nghiÒn trong nit¬ láng t¹o nªn huyÔn 
dÞch tÕ bμo nhiÔm. RNA hÖ gen cña virus 
®−îc t¸ch chiÕt b»ng bé sinh phÈm QIAamp 
Viral Mini kit (QIAGEN Inc.), theo h−íng 
dÉn cña nhμ s¶n xuÊt. 

2.2. ThiÕt kÕ måi, thùc hiÖn RT-PCR vμ 
        thu nhËn chuçi gen M 

CÆp måi (T X 3 F: 5’ A G G T G G G C A 
A C C G T T T T A G 3’; måi ng−îc T X G PR: 
5’ T T T C T G C C A C C C A AC AC GAG3’) 
®−îc thiÕt kÕ dùa trªn ph©n tÝch tr×nh tù cña 
tÊt c¶ c¸c chñng PRRSV cã trong Ng©n hμng 

gen, dïng cho ph¶n øng RT-PCR thu nhËn 
mét phÇn gen cã ®é dμi kho¶ng 1,1 kb, bao 
gåm toμn bé gen GP5 (ORF5) vμ M (ORF6) 
(H×nh 1).  

Chóng t«i thùc hiÖn 2 b−íc:  

B−íc i) Thu nhËn DNA bæ sung (cDNA) 
víi cÆp måi TX3F-TXGPR, theo chu tr×nh 
nhiÖt lμ 50oC/30 phót, 95oC/15 phót, 35 chu 
kú [94oC/15 gi©y, 50oC/30 gi©y, 72oC/2 phót], 
72oC/10 phót. 

B−íc ii) Thu nhËn s¶n phÈm PCR ngay 
sau ®ã, tøc lμ lÊy 2 μl nμy tiÕp tôc lμm 
khu«n thùc hiÖn ph¶n øng PCR víi cÆp måi 
trªn theo chu tr×nh nhiÖt lμ 94oC/5 phót, 40 
chu kú [94oC/1 phót, 50oC/1 phót, 72oC/2 
phót], 72oC/10 phót. S¶n phÈm PCR ®−îc 
kiÓm tra trªn agarose 1%, tinh s¹ch b»ng bé 
kit QIAquick Purification kit (QIAGEN Inc.) 
vμ dßng ho¸ vμo vector pCR2.1TOPO 
(Invitrogen).  

2.3. Gi¶i tr×nh tr×nh tù vμ ph©n tÝch sè 
       liÖu so s¸nh t−¬ng nucleotide vμ 
       amino acid 

Tr×nh tù nucleotide DNA cña plasmid 
®−îc gi¶i tr×nh trªn m¸y tù ®éng ABI-3100 
Avant Genetic Analyzer (Applied 
Biosystems) t¹i ViÖn C«ng nghÖ sinh häc. 
Chuçi nucleotide ®−îc xö lý b»ng ch−¬ng 
tr×nh SeqEd1.03, AssemblyLIGN1.9 vμ hÖ 
ch−¬ng tr×nh MacVector8.2 (Accelrys Inc.) 
trªn m¸y tÝnh Macintosh. Thμnh phÇn 
amino acid ®−îc thu nhËn b»ng c¸ch sö 
dông bé m· cña vi sinh vËt bËc thÊp (vi 
khuÈn) trong Ng©n hμng gen. So s¸nh ®èi 
chiÕu, xö lý sè liÖu c¸c chuçi ®Ó x¸c ®Þnh 
møc ®é t−¬ng ®ång b»ng ch−¬ng tr×nh 
GENEDOC2.5. 

Tr×nh tù chuçi nucleotide vμ amino acid suy 
diÔn cña gen M tõ chñng TXMT1 (ViÖt Nam) 
®−îc so s¸nh vμ ph©n tÝch víi gen M t−¬ng øng 
cña mét sè chñng ®· c«ng bè trong Ng©n hμng 
gen (http://www.ncbi.nlm.nih.gov). 
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H×nh 1. S¬ ®å gi¶i m· hÖ gen/vïng gen m· ho¸ protein chøc n¨ng cña virus PRRS 

3. KÕT QU¶ Vμ TH¶O LUËN 

3.1. So s¸nh thμnh phÇn nucleotide cña 
       gen M chñng TXMT1 víi mét sè  
       chñng thÕ giíi 

§Ó nghiªn cøu cô thÓ h¬n møc ®é biÕn 
®æi thμnh phÇn nucleotide cña gen M vμ 
thμnh phÇn amino acid do gen ®ã m· ho¸ ë 
chñng TXMT1, mét sè chñng virus PRRS 
®¨ng ký ®−îc chän lùa trong Ng©n hμng 
gen, bao gåm 7 chñng PRRS ph©n lËp ë 
Trung Quèc vμ 4 chñng B¾c Mü, ch©u ¢u. 
KÕt qu¶ so s¸nh thμnh phÇn nucleotide cña 
gen M chñng TXMT1 víi gen t−¬ng øng cña 
c¸c chñng PRRS trªn thÕ giíi (H×nh 2) cho 
thÊy:  

- Gen M cña chñng TXMT1 (525 
nucleotide) cã cïng ®é dμi víi c¸c chñng 
ph©n lËp tõ Trung Quèc vμ B¾c Mü, nh−ng 
nhiÒu h¬n 3 nucleotide, ®óng b»ng mét bé ba 
m· ho¸, ë gen t−¬ng øng cña c¸c chñng ph©n 
lËp thuéc dßng ch©u ¢u (chØ cã 522 
nucleotide). 

- Gen M chñng TXMT1 cña ViÖt Nam 
chØ cã sai kh¸c 2 nucleotide ë vÞ trÝ 70 (G ↔ 
A) vμ 75 (T↔C), khi so s¸nh víi tr×nh tù 
t−¬ng øng víi c¸c chñng Trung Quèc 
(Henan1(CN); HPBEDV(CN); HuN(CN); 

LN(CN); ShanDong-3(CN); SY0608(CN); 
JXA1(CN). Riªng chñng ShanDong-3(CN) cã 
thªm mét sai kh¸c ë vÞ trÝ 124 (C ↔ T). Hay 
nãi c¸ch kh¸c, møc ®é ®ång nhÊt nucleotide 
cña chñng TXMT1 (ViÖt Nam) víi c¸c chñng 
Trung Quèc lμ rÊt cao (trªn 99%).  

- So s¸nh víi chñng VR2332 (thuéc dßng 
B¾c Mü), chñng TXMT1 (ViÖt Nam) cã ®Õn 
28 nucleotide sai kh¸c ë c¸c vÞ trÝ: 12, 13, 18, 
27, 28, 39, 48, 69,70, 75, 100, 108, 150, 165, 
183, 188, 196, 201, 209, 252, 268, 350, 362, 
363, 365, 455, 491, 512 (H×nh 2). Nh− vËy, 
cïng víi c¸c chñng Trung Quèc, chñng 
TXMT1 (ViÖt Nam) cã møc ®é sai kh¸c 
nucleotide rÊt cao so víi chñng VR2332, ®¹i 
diÖn ®Æc tr−ng cña dßng B¾c Mü, ®iÒu nμy 
phï hîp víi nhËn xÐt cña c¸c t¸c gi¶ Trung 
Quèc khi ph©n tÝch gen vμ ®éc lùc g©y bÖnh 
cña PRRS xuÊt hiÖn 2006-2008 t¹i Trung 
Quèc vμ ViÖt Nam (Tian vμ cs, 2007; Zhou vμ 
cs, 2008; Feng vμ cs, 2008). 

- So s¸nh víi c¸c chñng ch©u ¢u, bao 
gåm DV(AUT); Olot-91(SP); Lelystad(NL), 
mÆc dï gen M lμ gen cã tÝnh b¶o tån cao cña 
PRRSV, nh−ng thμnh phÇn nucleotide ë gen 
M chñng TXMT1 cña ViÖt Nam cã sù kh¸c 
biÖt ë rÊt nhiÒu vÞ trÝ, lμm c¬ së ngo¹i trõ 
hoμn toμn TXMT1 lμ chñng nhiÔm lÉn cña 
PRRS ch©u ¢u vμo ViÖt Nam (H×nh 2). 
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                       *        20         *        40         *        60         *        80         *       
TXMT1-ORF6 : ATGGGGTCGTCTCTAGACGACTTCTGCAATGATAGCACAGCTCCACAGAAGGTGCTTTTGGCGTTTTCCGTTACTTACACGCCAGTGATG :  90 
Henan1(CN) : .....................................................................A....C............... :  90 
HPBEDV(CN) : .....................................................................A....C............... :  90 
HuN(CN)-OR : .....................................................................A....C............... :  90 
LN(CN)-ORF : .....................................................................A....C............... :  90 
ShanDong-3 : .....................................................................A....C............... :  90 
SY0608(CN) : .....................................................................A....C............... :  90 
JXA1(CN)-O : .....................................................................A....C............... :  90 
VR2332(ATC : ...........CT....T........TC..........G........A....................TA....C............... :  90 
DV(Aut)-OR : .....A--.G.-........T..T.....C...CCT.TC..CG....A...C.CG.GC.A..C...AG.A.C..A.....A..TA.A... :  87 
Olot-91(SP : .....A--AG.-........T..T.........TCT..C..CG....A...C.TG.GC.A..C...AG.A....A..T..A..TA.A... :  87 
Lelystad(N : .....A--.G.-........T..T.....C...CCT.TC..CG....A...C.CG.GC.A..C...AG.A.C..A.....A..TA.A... :  87    
                                                                                                              
                    100         *       120         *       140         *       160         *       180       
TXMT1-ORF6 : ATATATGCTCTAAAGGTAAGTCGCGGCCGACTGCTAGGGCTTCTGCACCTTTTGATCTTTCTGAATTGTGCTTTTACCTTCGGGTACATG : 180 
Henan1(CN) : .......................................................................................... : 180 
HPBEDV(CN) : .......................................................................................... : 180 
HuN(CN)-OR : .......................................................................................... : 180 
LN(CN)-ORF : .......................................................................................... : 180 
ShanDong-3 : .................................T........................................................ : 180 
SY0608(CN) : .......................................................................................... : 180 
JXA1(CN)-O : .......................................................................................... : 180 
VR2332(ATC : ........C........G.........................................C..............C............... : 180 
DV(Aut)-OR : .....C..C..T.....GTCA...........C..G.....GT.....A.CC.A..A........C...T.C.....A.....A...... : 177 
Olot-91(SP : .....C..C..T.....GTCA...........C..G.....GT.....A.CC.A..A..C.........T....C..A.....A...... : 177 
Lelystad(N : .....C..C..T.....GTCA...........C..G.....GT.....A.CC.A..A........C...T.C.....A.....A...... : 177    
                                                                                                              
                      *       200         *       220         *       240         *       260         *       
TXMT1-ORF6 : ACATTCGTGCACTTTGAGAGCACAAATAGGGTCGCGCTCACTATGGGAGCAGTAGTTGCACTTCTTTGGGGAGTGTACTCAGC--CATAG : 268 
Henan1(CN) : ...................................................................................--..... : 268 
HPBEDV(CN) : ...................................................................................--..... : 268 
HuN(CN)-OR : ...................................................................................--..... : 268 
LN(CN)-ORF : ...................................................................................--..... : 268 
ShanDong-3 : ...................................................................................--..... : 268 
SY0608(CN) : ...................................................................................--..... : 268 
JXA1(CN)-O : ...................................................................................--..... : 268 
VR2332(ATC : ..T....C.......C....T.......A.................................C........G...........--..... : 268 
DV(Aut)-OR : ....AT.....T...C.ATC...C..CC.T.....A..T..CC....G..T..T..C..C.....G.....T..T..--....TT..C.. : 265 
Olot-91(SP : ....AT.....T...C.ATC...C..CC.T.....A..T...C....G..T..T..C..C.....G.....T..T..--....TT..C.. : 265 
Lelystad(N : ....AT.....T...C.ATC...C..CC.T.....A..T..CC....G..T..T..C..C.....G.....T..T..--....TT..C.. : 265    
                                                                                                              
                    280         *       300         *       320         *       340         *       360       
TXMT1-ORF6 : AAACCTGGAAATTCATCACCTCCAGATGCCGTTTGTGCTTGCTAGGCCGCAAGTACATTCTGGCCCCTGCCCACCACGTCGAAAGTGCCG : 358 
Henan1(CN) : .......................................................................................... : 358 
HPBEDV(CN) : .......................................................................................... : 358 
HuN(CN)-OR : .......................................................................................... : 358 
LN(CN)-ORF : .......................................................................................... : 358 
ShanDong-3 : .......................................................................................... : 358 
SY0608(CN) : .......................................................................................... : 358 
JXA1(CN)-O : .......................................................................................... : 358 
VR2332(ATC : ...............................................................................T.......... : 358 
DV(Aut)-OR : ..T.A.....G..T.....T.........A.A.....T.GC..T.....GCGA....................T.....A........T. : 355 
Olot-91(SP : .GT.A.....G..TG.T..T.........A.A.....T.GC........GCGA....................T.....A........T. : 355 
Lelystad(N : .GT.A.....G..T.....T.........A.A.....T.GC..T.....GCGA....................T.....A........T. : 355    
                                                                                                              
                      *       380         *       400         *       420         *       440         *       
TXMT1-ORF6 : CGGGCTTTCATCCGATTGCGGCAAATGATAACCACGCATTTGTCGTCCGGCGTCCCGGCTCCACTACGGTCAACGGCACATTGGTGCCCG : 448 
Henan1(CN) : .......................................................................................... : 448 
HPBEDV(CN) : .......................................................................................... : 448 
HuN(CN)-OR : .......................................................................................... : 448 
LN(CN)-ORF : .......................................................................................... : 448 
ShanDong-3 : .......................................................................................... : 448 
SY0608(CN) : .......................................................................................... : 448 
JXA1(CN)-O : .......................................................................................... : 448 
VR2332(ATC : .AC.G..................................................................................... : 448 
DV(Aut)-OR : .A..TC.C...T.A..CT.A..GTC..G.....GA....AC.CT..GA.AAAG.....ACTA..AT.A..G........TC.A..A..A. : 445 
Olot-91(SP : .A..TC.C...T.A..CC.A..GTC..G.....GA....AC.CT..GA.AAAG.....ACTA..AT.A..G........TC.A..T..A. : 445 
Lelystad(N : .A..TC.C...T.A..CT.A..GTC..G.....GA....AC.CT..GA.AAAG.....ACTA..AT.A..G........TC.A..A..A. : 445    
                                                                                                 
                    460         *       480         *       500         *       520              
TXMT1-ORF6 : GGTTGAAAAGCCTCGTGTTGGGTGGCAGAAAAGCTGTTAAGCAGGGAGTGGTAAACCTTGTTAAATATGCCAAATAA : 525 
Henan1(CN) : ............................................................................. : 525 
HPBEDV(CN) : ............................................................................. : 525 
HuN(CN)-OR : ............................................................................. : 525 
LN(CN)-ORF : ............................................................................. : 525 
ShanDong-3 : ............................................................................. : 525 
SY0608(CN) : ............................................................................. : 525 
JXA1(CN)-O : ............................................................................. : 525 
VR2332(ATC : ....A...................................A....................C............... : 525 
DV(Aut)-OR : .AC.TCGG.........C....C....A.CG.........A.GA........T.....C..C..G....G.CGG... : 522 
Olot-91(SP : .AC.TCGG.........C....C....A.CG.........A.GA........T.....C..C..G....G.CGG... : 522 
Lelystad(N : .AC.TCGG.........C....C....A.CG.........A.GA........T.....C..C..G....G.CGG... : 522 
                                                                                                 

 

H×nh 2. So s¸nh ®èi chiÕu tr×nh tù nucleotide gen M chñng TXMT1 víi c¸c chñng 
Trung Quèc (type II, B¾c Mü) vμ mét sè chñng ch©u ¢u (type I) 

Ghi chú: dấu (.) biểu thị giống với trình tự nucleotide tương ứng với TXMT1, sự sai khác về nucleotide của các 
                               chủng tiếp theo được thể hiện bằng các chữ cái ký hiệu của chúng 
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Nh− vËy, vÒ thμnh phÇn nucleotide, gen 
M (ORF6) chñng TXMT1 cña ViÖt Nam cã 
sù t−¬ng ®ång cao víi gen t−¬ng øng cña 
c¸c chñng ph©n lËp tõ Trung Quèc (type II), 
Ýt h¬n so víi gen t−¬ng øng cña chñng 
VR2332 (B¾c Mü) vμ kh¸c biÖt râ rÖt víi 
gen M cña c¸c chñng ph©n lËp ë ch©u ¢u 
(type I).  

3.2. So s¸nh thμnh phÇn amino acid cña 
       gen M chñng TXMT1 víi mét sè 
       chñng thÕ giíi 

Tõ kÕt qu¶ so s¸nh thμnh phÇn 
nucleotide, chóng t«i tiÕn hμnh so s¸nh 
thμnh phÇn amino acid t−¬ng øng do ®o¹n 
gen nμy qui ®Þnh m· ho¸ (sö dông bé m· 
cña vi khuÈn bËc thÊp - bacterial code, cã 
trong Ng©n hμng gen). KÕt qu¶ so s¸nh 
tr×nh tù amino acid ®−îc tr×nh bμy ë h×nh 3, 
cho thÊy: 

- Chuçi polypeptide cña gen M chñng 
TXMT1 cã ®é dμi lμ 174 amino acid gièng 
nh− ®é dμi tr×nh tù polypeptide cña gen M ë 
tÊt c¶ c¸c chñng PRRSV ph©n lËp tõ Trung 
Quèc vμ VR2332, nh−ng nhiÒu h¬n 1 amino 
acid so víi c¸c chñng ph©n lËp tõ Ch©u ¢u 
(chØ cã 173 amino acid).  

- Cã sù t−¬ng ®ång cao vÒ tr×nh tù amino 
acid cña chuçi polypeptide M chñng TXMT1 
víi c¸c chñng (Henan1 (CN); HPBEDV (CN); 
HuN (CN); LN (CN); ShanDong-3 (CN); 
SY0608 (CN); JXA1 (CN) ph©n lËp tõ Trung 
Quèc, chØ sai kh¸c duy nhÊt mét amino acid 
ë vÞ trÝ 24 (V↔I). §Æc biÖt, sai kh¸c 
V(valine)/I(isoleucine) ë vÞ trÝ 24 nμy còng lμ 
nÐt ®Æc tr−ng gi÷a chñng TXMT1 víi tÊt c¶ 
c¸c chñng thuéc dßng B¾c Mü vμ ch©u ¢u 
(H×nh 3). 

- Chñng TXMT1 cña ViÖt Nam cã sù 
kh¸c biÖt 6 amino acid so víi chuçi 
polypeptide M t−¬ng øng cña chñng gèc B¾c 
Mü (VR2332) ë c¸c vÞ trÝ: 10 (N↔H); 24 
(V↔I); 63 (V↔A); 66 (E↔Q); 70 (R↔K); 121 
(A↔R), trong khi ®ã, sù kh¸c biÖt amino acid 

cña chuçi M chñng TXMT1 víi chuçi t−¬ng 
øng cña c¸c chñng ph©n lËp tõ ch©u ¢u th× 
rÊt râ rÖt (H×nh 3). 

Nh− vËy, vÒ thμnh phÇn amino acid, 
chuçi polypeptide cña gen M chñng TXMT1 
cña ViÖt Nam cã sù t−¬ng ®ång cao víi tr×nh 
tù cña chuçi t−¬ng øng ë c¸c chñng ph©n lËp 
tõ Trung Quèc (type II), Ýt h¬n so víi chuçi 
t−¬ng øng cña chñng VR2332 (B¾c Mü) vμ 
kh¸c biÖt râ rÖt víi chuçi polypeptide M cña 
c¸c chñng ph©n lËp ë ch©u ¢u (type I). §Æc 
biÖt so víi c¸c chñng cña Trung Quèc, chñng 
TXMT1 cña ViÖt Nam cã sù t−¬ng ®ång cao 
nhÊt (chØ sai kh¸c 1 amino acid). KÕt qu¶ 
nμy còng phï hîp víi kÕt qu¶ ph©n tÝch so 
s¸nh vÒ thμnh phÇn nucleotide cña gen M 
(ORF6) ®· ph©n tÝch ë trªn. 

XÐt vÒ thμnh phÇn nucleotide vμ amino 
acid, hoμn toμn dùa vμo d÷ liÖu gen, còng 
gièng nh− c¸c chñng cña Trung Quèc, chñng 
TXMT1, tuy thuéc dßng B¾c Mü, nh−ng ®· 
cã biÕn ®æi rÊt lín so víi chñng VR2332 cæ 
®iÓn.  

3.3. Møc t−¬ng ®ång nucleotide vμ 
         amino acid gi÷a c¸c chñng virus 
         PRRS ®−îc so s¸nh  

Møc ®é ®ång nhÊt (identity) vÒ 
nucleotide vμ t−¬ng ®ång (homology) vÒ 
amino acid gi÷a c¸c chñng virus PRRS so 
s¸nh (gåm 12 chñng) ®−îc tr×nh bμy ë B¶ng 1. 
KÕt qu¶ cho thÊy, qua so s¸nh 525 
nucleotide (t−¬ng øng víi 174 amino acid), 
chñng TXMT1 cã tû lÖ ®ång rÊt cao vÒ 
nucleotide (99 - 100%), vμ t−¬ng ®ång vÒ 
amino acid (99 - 100%) víi 7 chñng ph©n lËp 
ë Trung Quèc trong c¸c n¨m 2006 - 2007. Víi 
chñng VR2332 cæ ®iÓn (B¾c Mü), møc ®é nμy 
thÊp h¬n (94 - 95% vÒ nucleotide vμ 96 - 97% 
vÒ amino acid). Khi so s¸nh víi mét sè chñng 

cña ch©u ¢u (ph©n lËp ë ¸o, T©y Ban Nha vμ 
chñng cæ ®iÓn ch©u ¢u, Lelystad cña Hμ 
Lan), th× møc ®é cßn thÊp h¬n rÊt nhiÒu, chØ 
69 - 70% (®èi víi nucleotide) vμ 78 - 81% (®èi 
víi amino acid) (B¶ng 1).  



Lê Thanh Hòa, Lê Thị Kim Xuyến, Đoàn Thị Thanh Hương, Trần Quang Vui, Phạm Công Hoạt...  

288 

                      *        20         *        40         *        60         *        80         *      
TXMT1-ORF6 : MGSSLDDFCNDSTAPQKVLLAFSVTYTPVMIYALKVSRGRLLGLLHLLIFLNCAFTFGYMTFVHFESTNRVALTMGAVVALLWGVYSAIE :  90
Henan1(CN) : .......................I.................................................................. :  90
HPBEDV(CN) : .......................I.................................................................. :  90
HuN(CN)-OR : .......................I.................................................................. :  90
LN(CN)-ORF : .......................I.................................................................. :  90
ShanDong-3 : .......................I.................................................................. :  90
SY0608(CN) : .......................I.................................................................. :  90
JXA1(CN)-O : .......................I.................................................................. :  90
VR2332(ATC : .........H.............I......................................A..Q...K.................... :  90
DV(Aut)-OR : ..G-.......PI.A..LV....I....I.................I......S.......Y...Q........L............FT. :  89
Olot-91(SP : ...-..........A..LV....I....I.................I......S.......Y...Q........L............FT. :  89
Lelystad(N : ..G-.......PI.A..LV....I....I.................I......S.......Y...Q........L............FT. :  89  
                                                                                                        
                    100         *       120         *       140         *       160         *           
TXMT1-ORF6 : TWKFITSRCRLCLLGRKYILAPAHHVESAAGFHPIAANDNHAFVVRRPGSTTVNGTLVPGLKSLVLGGRKAVKQGVVNLVKYAK : 174 
Henan1(CN) : .................................................................................... : 174 
HPBEDV(CN) : .................................................................................... : 174 
HuN(CN)-OR : .................................................................................... : 174 
LN(CN)-ORF : .................................................................................... : 174 
ShanDong-3 : .................................................................................... : 174 
SY0608(CN) : .................................................................................... : 174 
JXA1(CN)-O : .................................................................................... : 174 
VR2332(ATC : ..............................R..................................................... : 174 
DV(Aut)-OR : S...........C...R..............L.S.S.SG.R.YA..K..L.S.........R......KR...R........GR : 173 
Olot-91(SP : S...V.......C...R..............L.S.P.SG.R.YA..K..L.S.........R......KR...R........GR : 173 
Lelystad(N : S...........C...R..............L.S.S.SG.R.YA..K..L.S.........R......KR...R........GR : 173 
                                                                                                        

                      *        20         *        40         *        60         *        80         *      
TXMT1-ORF6 : MGSSLDDFCNDSTAPQKVLLAFSVTYTPVMIYALKVSRGRLLGLLHLLIFLNCAFTFGYMTFVHFESTNRVALTMGAVVALLWGVYSAIE :  90
Henan1(CN) : .......................I.................................................................. :  90
HPBEDV(CN) : .......................I.................................................................. :  90
HuN(CN)-OR : .......................I.................................................................. :  90
LN(CN)-ORF : .......................I.................................................................. :  90
ShanDong-3 : .......................I.................................................................. :  90
SY0608(CN) : .......................I.................................................................. :  90
JXA1(CN)-O : .......................I.................................................................. :  90
VR2332(ATC : .........H.............I......................................A..Q...K.................... :  90
DV(Aut)-OR : ..G-.......PI.A..LV....I....I.................I......S.......Y...Q........L............FT. :  89
Olot-91(SP : ...-..........A..LV....I....I.................I......S.......Y...Q........L............FT. :  89
Lelystad(N : ..G-.......PI.A..LV....I....I.................I......S.......Y...Q........L............FT. :  89  
                                                                                                        
                    100         *       120         *       140         *       160         *           
TXMT1-ORF6 : TWKFITSRCRLCLLGRKYILAPAHHVESAAGFHPIAANDNHAFVVRRPGSTTVNGTLVPGLKSLVLGGRKAVKQGVVNLVKYAK : 174 
Henan1(CN) : .................................................................................... : 174 
HPBEDV(CN) : .................................................................................... : 174 
HuN(CN)-OR : .................................................................................... : 174 
LN(CN)-ORF : .................................................................................... : 174 
ShanDong-3 : .................................................................................... : 174 
SY0608(CN) : .................................................................................... : 174 
JXA1(CN)-O : .................................................................................... : 174 
VR2332(ATC : ..............................R..................................................... : 174 
DV(Aut)-OR : S...........C...R..............L.S.S.SG.R.YA..K..L.S.........R......KR...R........GR : 173 
Olot-91(SP : S...V.......C...R..............L.S.P.SG.R.YA..K..L.S.........R......KR...R........GR : 173 
Lelystad(N : S...........C...R..............L.S.S.SG.R.YA..K..L.S.........R......KR...R........GR : 173 
                                                                                                         

H×nh 3. So s¸nh ®èi chiÕu tr×nh tù amino acid cña gen M chñng TXMT1 (ViÖt Nam) 
víi c¸c chñng cña Trung Quèc (type II, B¾c Mü) vμ mét sè chñng ch©u ¢u (type I) 

Ghi chú: dấu (.) biểu thị giống với trình tự amino acid tương ứng với TXMT1, sự sai khác về amino acid của các 
         chủng tiếp theo được thể hiện bằng các chữ cái ký hiệu của chúng. Sai khác V(valine)/I(isoleucine) giữa chủng 
         TXMT1 với tất cả các chủng thuộc dòng Bắc Mỹ và châu Âu được đóng khung dọc 

B¶ng 1. Tû lÖ (%) t−¬ng ®ång vÒ thμnh phÇn nucleotide (trªn ®−êng chÐo); amino 
acid (d−íi ®−êng chÐo) cña gen M chñng TXMT1 (ViÖt Nam) víi mét sè chñng virus 

PRRS cña  thÕ giíi 

  1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 

1 TXMT1 (VN)  99 99 99 99 99 99 99 94 69 69 69 

2 Henan1 (CN) 99  100 100 100 99 100 100 95 70 70 69 

3 HPBEDV (VN) 99 100  100 100 99 100 100 95 70 70 69 

4 HuN (CN) 99 100 100  100 99 100 100 95 70 70 69 

5 LN (CN) 99 100 100 100  99 100 100  95 70 70 69 

6 ShanDong-3 (CN) 99 100 100 100 100  99 99 94 69 69 69 

7 SY0608 (CN) 99 100 100 100 100 100  100 95 70 70 69 

8 JXA1 (CN) 99 100 100 100 100 100 100  97 70 70 69 

9 VR2332 (USA) 96 97 97 97 97 97 97 95  68 69 68 

10 DV (AUT) 79 70 79 79 79 79 79 79 78  69 99 

11 Olot (SP) 80 81 81 81 81 81 81 81 81 100  96 

12 Lelystad (NL) 79 79 79 79 79 79 79 79 79 97 97  

Chú thích: 1. TXMT1(VN); 2. Henan1(CN); 3. HPBEDV(VN); 4. HuN(CN); 5. LN(CN); 6. ShanDong-3(CN);  
        7. SY0608(CN); 8. JXA1(CN); 9.VR2332(USA); 10. DV(AUT); 11. Olot(SP); 12. Lelystad(NL). VN: Việt Nam;  
        CN: Trung Quốc; USA: Mỹ; AUT: Autria; SP: Tây Ban Nha; NL: Hà Lan. Phần đóng khung cho thấy mức độ 
        tương đồng rất cao giữa 8 chủng Việt Nam và Trung Quốc. 
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Kh«ng cã sù sai kh¸c nhiÒu vÒ 
nucleotide vμ amino acid gi÷a chñng TXMT1 
vμ c¸c chñng ph©n lËp ë Trung Quèc (2 vÞ trÝ 
vÒ nucleotide vμ chØ mét vÞ trÝ vÒ amino 
acid). Nh− vËy, râ rμng gen M nãi riªng vμ cã 
thÓ hÖ gen nãi chung cña chñng TXMT1 vμ 
c¸c chñng Trung Quèc ®· cã sù tiÕn ho¸ xa 
h¬n rÊt nhiÒu so víi chñng gèc VR2332 (cæ 
®iÓn) thuéc dßng B¾c Mü vμ hoμn toμn kh¸c 
h½n so víi c¸c chñng ph©n lËp ë ch©u ¢u. 
NhiÒu t¸c gi¶ chøng minh r»ng PRRSV ph©n 
lËp 2007 - 2008 t¹i ViÖt Nam cã møc ®é ®ång 
nhÊt trªn 99% víi c¸c chñng ®éc lùc cao míi 
xuÊt hiÖn t¹i Trung Quèc vμ cho r»ng, t¸c 
nh©n g©y PRRS cã t¹i ViÖt Nam rÊt cã thÓ lμ 
do c¸c chñng PRRSV tõ Trung Quèc trμn 
sang (Feng vμ cs., 2008; T« Long Thμnh vμ 
cs., 2008). Víi TXMT1, viÖc x¸c ®Þnh chñng 
nμy cã cïng nhãm cã ®éc lùc cao cña Trung 
Quèc vμ ViÖt Nam (2007 - 2008) hay kh«ng, 
cÇn thiÕt ph©n tÝch toμn bé hÖ gen hoÆc Ýt 
nhÊt lμ vïng gen m· ho¸ protein chøc n¨ng 
vμ cÊu tróc GP2-3-4-5-M-N (Feng vμ cs., 
2008). 

KÕt qu¶ trªn còng chøng tá r»ng, chñng 
TXMT1 cã thÓ cã chung nguån gèc ph¸t sinh 
chñng lo¹i víi c¸c chñng PRRSV cña Trung 
Quèc, mÆc dï cã thÓ cïng nguån gèc di 
truyÒn víi chñng gèc B¾c Mü (type II), 
nh−ng râ rμng kh¸c xa nguån gèc ph¸t sinh 
chñng lo¹i víi c¸c chñng ch©u ¢u (type I) khi 
so s¸nh møc ®é t−¬ng ®ång cña gen M. 

4. KÕT LUËN 
Toμn bé chuçi gen M cña chñng virus 

g©y bÖnh ”tai xanh” ph©n lËp t¹i Qu¶ng 
Nam (ViÖt Nam) n¨m 2007, ký hiÖu TXMT1 
(VN), cã ®é dμi 525 bp ®· ®−îc gi¶i tr×nh 
tr×nh tù, ®−îc x¸c ®Þnh thuéc virus g©y héi 
chøng rèi lo¹n sinh s¶n vμ h« hÊp ë lîn 
(PRRSV), type II (dßng B¾c Mü), cã thμnh 
phÇn nucleotide, amino acid vμ møc ®é 
t−¬ng ®ång rÊt cao (99 - 100%) víi c¸c chñng 
cña Trung Quèc, ph©n lËp trong c¸c n¨m 
2006 - 2008, nh−ng thÊp h¬n rÊt nhiÒu so víi 

c¸c chñng thuéc type I (dßng ch©u ¢u). Gen 
M chñng TXMT1 cña ViÖt Nam cã møc ®é 
biÕn ®æi di truyÒn cao víi c¸c chñng type I, 
nh−ng ®ång nhÊt cao vÒ nucleotide vμ t−¬ng 
®ång amino acid víi c¸c chñng cña Trung 
Quèc, tõ ®ã cho thÊy, cã thÓ cã cïng nguån 
gèc ph¸t sinh cïng víi c¸c chñng PRRSV cña 
Trung Quèc. 
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